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Tisztelt Rektor Ur!

Alulirott, Dr. Reuter Gabor megpalyazom a Pécsi Todoyegyetem, Altalanos
Orvostudomanyi Kar, Orvosi Mikrobiologiai €s Immunitastani Intézet intézetiezet
(intézetigazgatdi) allasat, mely a Pécsi Tudomanyegyetem honlapjan 2015. november 25-én
kerllt kozzétételre (palyazati adatbazis azonositd: 6607). A palyazatot a palyazati kiirds
megadott feltételei, az Egyetemdighsai (SZMSZ, 5/2014. rektori utasitas) és a Magyar
Felboktatasi Akkreditacios Bizottsag (MAB, 2015) ajamidmk figyelembe vételével
allitottam 6ssze, magyar nyelven. A 3 oldalas roévid szakmai 6néletrajz és a 3 hénapnal nem
régebbi erkdlcsi bizonyitvanyom mellett 6sszekapcsolva mellékeltem 6az tlljes és
kibontott személyi részeket, a beadaskor lezart MTMT tablazatot, abvellgtpzeléseket
(szakmai koncepci6, tervek és elképzelések), a nyilatkozatokat és a mellékletben a
végzettséget-szakképzettséget igazold okiratok kozjegytal hitelesitett masolatait, 173
szamozott oldalon.

A nyomtatott és az elektronikusafuc¢hs.eva@pte.hu) benyujtott pélyazati anyag
formailag és tartalmilag megegyezik. A végzettséget-szakképzettséget igazold okiratok
kozjegyd altal hitelesitett masolatait a nyomtatott példéaryalmazza. Az MTMT tablazatot
Farkas Andrea konyvtaros (MTMT Adatbéazis-karbantarté csoport, Tel.: 06-1-411-6330)

ellenérizte.

Kérem a Rektor Urat és a Biralé Bizottsagok tagjait, hogy palyazati anyagom
megismerését kowetn azt thmogatni sziveskedjenek.

Pécs, 2015. december 9.

Tisztelettel,

Dr. Reuter Gabor
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SZEMELYI RESZ

SZEMELYES ADATOK

NEV: Dr. REUTER GABOR KAMILLO

VEGZETTSEG: altalanos orvos, az orvosi mikrobioldgia szakorvosa
TUDOMANYOS FOKOZAT: Ph.D., Med. Habil., D.Sc.

ALLAMPOLGARSAG: magyar

SZULETESI IDO, HELY:  1973. oktdber 9., Pécs

LAKCIM: 7632, Pécs, Enyezd utca 19.

E-MAIL CiM: reuter.gabor@gmail.copneuter.gabor@ddr.antsz.hu
CSALADI ALLAPOT: nés, feleség: Dr. Reuterné Torok Timea

gyermekek: Reuter Réka (2002);
Reuter Akos Kamillé (2005)

SZAKMAI ONELETRAJZ

TANULMANYOK:

1988 - 1992 KOZEPISKOLA
Nagy Lajos Gimnazium, Pécs
Specialis kémia tagozat
erettségi eredmény: "kit6" (C-16./1992)

1993 - 1999 EGYETEM
Pécsi Orvostudomanyi Egyetem, Pécs
Altalanos Orvostudomanyi Kar
diploma: "summa cum laude" (69-124/1999.)

1999 - 2002 DOKTORI (Ph.D.) KEPZES és FOKOZAT
Allami 6sztondijas Ph.D. hallgato
Pécsi Tudomanyegyetem, Pécs
Altalanos Orvostudomanyi Kar
Orvosi Mikrobiolégiai €s Immunitastani Intézet
diploma: "summa cum laude" (12/2003.) (virolégia)

2010 HABILITACIO
Pécsi Tudomanyegyetem, Pécs
(elméleti orvostudomanyok, viroldgia) (24/2010/habil)

2012 ORVOSI MIKROBIOLOGIA SZAKVIZSGA
az orvosi mikrobiolégia szakorvosa
Nemzeti Vizsgabizottsag, Budapest
szakvizsga eredmény: "kivaloan megfelelt" (621/2012)

2015 MTA DOKTORA (D.Sc.)
Orvostudomanyok
Magyar Tudomanyos Akadémia,
Orvosi Tudomanyok Osztalya (5296/2015)
http://mta.hu/koztestuleti_tagok?Personld=23391



KOZIGAZGATASI ISMERETEK: Kozigazgatasi alapvizsga (9/2003.)

NYELVTUDAS:

MUNKAHELY:

2002. jul. — 2004. febr.

Orszagos Kozigazgatasi Vizsgabizottsag
Kdzigazgatasi szakvizsga (90/2005.)
Orszagos Kozigazgatasi Vizsgabizottsag

ANGOL (k6zépfok "C", A045640/2002)
NEMET (alapfok "A", RN099/2000)
OROSZ

laboratoriumi orvos, csoportveida@iztisztvised)
Allami Népegészségiigyi és Tisztiorvosi Szolgalat
Baranya Megyei Intézete, Pécs
Regionalis Virologiai Laboratérium
("Gastroenteralis Virusok Nemzeti Referencia
Laboratériuma")

2004. febr. — 2006. dec. megbizott laboratérium-vekeéiztisztviseb)

2007. jan. —jelenleg

2008. febr. — jelenleg

Allami Népegészségiigyi és Tisztiorvosi Szolgélat
Baranya Megyei Intézete, Pécs

Regionalis Virologiai Laboratorium
("Gastroenteralis Virusok Nemzeti Referencia
Laboratériuma™)

laboratérium-vez€koztisztvised)
Allami Népegészségiigyi és Tisztiorvosi Szolgélat
Dél-Dunéntuli Regionalis Intézete, Pécs
Regionalis Viroldgiai Laboratorium
("Gastroenteralis Virusok Nemzeti Referencia
Laboratériuma®)

osztalyvaeréielyettes (vezéttanacsos)
Allami Népegészségiigyi és Tisztiorvosi Szolgalat
Dél-Dunantuli Regionalis Intézete, Pécs
Mikrobiolégiai Laboratoriumi Osztély

melynek neve 2011. januardl:t

Baranya Megyei Kormanyhivatal
Népegészsegugyi Szakigazgatasi Szerve, Pécs
Mikrobiolégiai Laboratoriumi Osztély

melynek neve 2015. aprilis B

Baranya Megyei Kormanyhivatal

Népegészsegugybbsztaly, Pécs
Laboratoriumi Osztaly



KULFOLDI TANULMANYUTAK:

2001. jan. 15. - apr. 15.

2003. jan. 11. - aug. 18.

2004. marc. 16. - apr. 3.

2005. aug. 21. - aug. 27.

2006. jul. 10. - aug. 18.

Center for Pediatric Research (CPR),

Children’s Hospital of The King’s Daughters and Eastern
Virginia Medical School (EVMS), Norfolk, Virginia,
Amerikai Egyesiilt Allamok

(tarskutatok: David O. Matson M.D., Ph.D., Xi Jiang
Ph.D.)

Calicivirusok molekuléris epidemiolégiai vizsgélata (RT-
PCR, szekvenalas, phylogenetikai elemzés, cikkiras)

Research Laboratory for Infectious Diseases and
Perinatal Screening

National Institute of Public Health and The Environment
(RIVM), Bilthoven, Hollandia

(tarskutat6: Marion Koopmans D.V.M., Ph.D.)
Calicivirusok molekularis epidemiolégiai vizsgalata (RT-
PCR, szekvenalas, phylogenetikai elemzés, cikkiras)

Communicable Disease Surveillance Centre (CDSC) és
Respiratory, Enteric and Neurological Virus Laboratory,
Health Protection Agency (PHLS/HPA)

Colindale, London, Egyesilt Kiralysag

(tarskutatd: Jim Gray Ph.D., David Brown Ph.D.)
elektronmikroszkopos technikak tanulméanyozasa és
gyakorlasa a viralis partikulak kimutatasara

Research Laboratory for Infectious Diseases and
Perinatal Screening

National Institute of Public Health and The Environment
(RIVM), Bilthoven, Hollandia

(tarskutat6: Marion Koopmans D.V.M., Ph.D.)

Enteralis virusok (hepatitis A virus, hepatitis E virus,
calicivirusok) molekuléris epidemioldgiai vizsgéalata
(RT-PCR, szekvenalas, phylogenetikai elemzés, cikkiras)

Research Laboratory for Infectious Diseases and
Perinatal Screening

National Institute of Public Health and The Environment
(RIVM), Bilthoven, Hollandia

(tarskutatd: Marion Koopmans D.V.M., Ph.D.)
Calicivirusok molekularis biologiai vizsgalata (RT-PCR,
szekvenalas, phylogenetikai elemzés, cikkiras)



2011. mdj. 20 —jun. 8. Blood Systems Research Institute (BSRI)
University of California San Francisco (UCSF)
San Francisco, California
Amerikai Egyesiilt Allamok
(tarskutato: Eric Delwart Ph.D.)
viralis metagenomikai vizsgalatok, pyroszekvenalas
(,next generation sequencing” NGS moédszerek)
alkalmazasa, bioinformatikai elemzeések, Uj virusok
felfedezése, cikkiras

2015. 4pr. 21 — méj. 11. Blood Systems Research Institute (BSRI)
University of California San Francisco (UCSF)
San Francisco, California
Amerikai Egyesiilt Allamok
(tarskutatod: Eric Delwart Ph.D.)
viralis metagenomikai vizsgalatok, ,next generation
sequencing” NGS maddszerek alkalmazasa,
bioinformatikai elemzések, Uj virusok felfedezése,
cikkiras

RENDSZERES OKTATASI TEVEKENYSEG:

A; Intézmény: 'Pécsi Tudomanyegyetem,
Altalanos Orvostudomanyi Kar
Orvosi Mikrobioldgiai és Immunitastani Intézet

Tananyag: Orvosi Virologia (graduéligyakorlatok
Ill. éves altalanos orvostanhallgatok
Kezdete: 1999. szeptemli#2011. majusig
Oraszam: 4 6ra gyakorlat/csoport/I. félév, magyar nyelven

4 6ra gyakorlat/csoport/l félév, angol nyelven
(1999-2001 kozott Dr. Szs Gyorgy helyettegifeként, 20024l
egyszemélly gyakorlatveze)

B; Intézmény: 'Pécsi Tudomanyegyetem,
Altalanos Orvostudomanyi Kar
Orvosi Mikrobioldgiai és Immunitastani Intézet

Tananyag: Orvosi Virologia (gradualis) érarend szeedldadas
Ill. éves altalanos orvostanhallgatok

Kezdete: 2002. marciustél 2011. majusig

Oraszam: 14 6rad@das/I. félév, magyar nyelven

14 éra ebadas/I. félév, angol nyelven

C; Intézmény: Pécsi Tudomanyegyetem,
Altalanos Orvostudomanyi Kar
Fogorvostudomanyi Szak/Kar
Orvosi Mikrobioldgiai és Immunitastani Intézet

Tananyag: Orvosi Virologia (gradualis) érarend szeeldadas
. éves fogorvostan hallgatok

Kezdete: 2002. marciustél 2011. majusig

Oraszam: 6 Ora édas/Il. félév, magyar nyelven

6 Ora ebadas/Il. félév, angol nyelven

D; Intézmény: Pécsi Tudomanyegyetem,
Altalanos Orvostudomanyi Kar



Tananyag:

I§ezdete:
Oraszam:

Intézmény:

Tananyag:

I§ezdete:
Oraszam:

Intézmény:

Tananyag:

[(ezdete:
Oraszam:

Intézmény:

Tananyag:

Kezdete:
Oraszam:

Intézmény:

Tananyag:

I§ezdete:
Oraszam:

Intézmény:

Tananyag:

[(ezdete:
Oraszam:

Intézmény:

Tananyag:

I§ezdete:
Oraszam:

Intézmény:

Tananyag:

I§ezdete:
Oraszam:

Fogorvostudomanyi Szak/Kar

Orvosi Mikrobiolégiai és Immunitastani Intézet
Orvosi Virologia (graduéligyakorlatok

Ill. éves fogorvostan hallgatok
2002. marciustél 2011. majusig
2 Ora gyakorlat/Il. félév, magyar nyelven

2 6ra gyakorlat/Il. félév, angol nyelven

Pécsi Tudomanyegyetem
Altalanos Orvostudomanyi Kar
Orvosi Népegészségtani Intézet
Kdzegészségtani (gradudigkorlatok
IV. éves altalanos orvostanhallgatok
2002. marciustél 2013. majusig
2 Ora gyakorlat/csoport/Il. félév, magyar nyelven
2 Ora gyakorlat/csoport/Il. félév, angol nyelven

Orszagos Vérellatdé Szolgalat

Pécsi Regionalis Vérellaté Kézpont

Vértranszfzios tanfolyam
~Veérrel atvinet fert6z betegségek I. -HIV/AIDS¢Elsadas
rezidens orvosok részére

2003. szeptemligijelenleg

3 éhdas/év, magyar nyelven

Pécsi Tudomanyegyetem
Egészségtudomanyi Kar
Kaposvari Képzési Kdzpont
Orvosi Virologiajyakorlatok
Orvosdiagnosztikai Laboratériumi Analitikus Szak hallgatoi
2005. szeptemligijelenleg
1 hét laboratériumi gyakorlat

Pécsi Tudomanyegyetem
Gyégyszerésztudomanyi Szak

Orvosi Virologia (gradudlis) 6rarend szeeldadas
Ill. éves gyogyszerész hallgaték

2006. szeptemhi#r2011. majusig

10 éra&das/Il. félév, magyar nyelven

Pécsi Tudomanyegyetem
Gyogyszerésztudomanyi Szak

Orvosi Virologigyakorlatok
lll. éves gyogyszerész hallgatok

2006. szeptemligr2011. méajusig

2 6ra gyakorlat/ll félév, magyar nyelven

Orszéagos Epidemioldgiai Kézpont (OEK), Budapest
Virolégiai Féosztaly
Virdlis gastroenteritisek
Virolégiai Hét — akkreditalt tovabbképzés (nyilvanos)
2008. szeptembigrt 2012. szeptemberig
2 éhdas/év, magyar nyelven

Orszagos Epidemioldgiai Kozpont (OEK), Budapest
Bakterioldgia 1. Osztaly

Viralis gastroenterititsek diagnosztikaja
akkreditalt tovabbképzés (nyilvanos)

2008. novembéirt- 2012. szeptemberig

1 ébhdas/év, magyar nyelven



L; Intézmény: Pécsi Tudomanyegyetem,

Altalanos Orvostudomanyi Kar

Tananyag: LJAltalanos, klinikai és jarvanyiigyi virologia” difiakultativ targy
(eléadé és tantargyfelés)
IIl.-VI. éves éaltalanos orvostanhallgaték

Kezdete: 2013. szeptemld@rtjelenleg

Oraszam: 12 6ra&hdas/ll. félév, magyar nyelven
1 6ra gyakorlat/ll félév, magyar nyelven

2004. dec. — 2011. méjus Pécsi Tudomanyegyetem
Altalanos Orvostudomanyi Kar
*Orvosi Mikrobioldgiai €s Immunitastani Intézet
Vizsgakérdések ¢sszeallitdsa Orvosi Virologiabol
altalanos orvos, fogorvos, gyégyszerész-hallgatok

2009. dec. — jelenleg Pécsi Tudomanyegyetem
Altalanos Orvostudomanyi Kar
Elméleti Orvostudomanyok Doktori Iskola
.Bakterialis fertzések molekularis pathogenezise”
Prof. Dr. Enédy Levente vezette Doktori Programjanak témakiirdja,
témavezdije, kurzusok felkért éadoja bittp://www.doktori.hy
http://www.doktori.hu/index.php?menuid=192&sz_|ID=858

2015. apr. —jelenleg Emberi&orrasok Minisztériuma, allamtitkar
Orvosi mikrobiolégia teriiletén szakvizsgaztatoi feladatok ellatasa

Az orvosi mikrobioldgia, a laboratériumi medicina és az infektol6gia szakvizsgara
készub orvosok, valamint klinikai mikrobiologiai szakképes keészill egyéb diplomasok
felkészlléséhez szikséges elméleti és gyakorlati virologiai ismeretek személyes éatadasa.
Hasonlbéan, részvétel a ,népegészségugyi ellenér” (Pécsi Tudomanyegyetem, EFK)
képzésben. Evente 10-16 §zakorvos és szakasszisztens személyes képzésed2D0R
Baranya Megyei Kormanyhivatal, Népegészségugiosketaly a Pécsi Tudomanyegyetem
akkreditalt kil$ szakképé helye; R.G., a szakképzés véget

Rendszeresen felkért éaldé posztgradualis képzéseken, akkreditalt szak- és
tovabbképzéseken virologiai, kozegészségtani-jarvanytani kérdésekben. Evente atlagosan 4-8
felkért ebadas tartasa az orvosi és jarvanyugyi virolégia &gk o 5bb terlletésl, aktualis
kérdésekdl egyetemek, korhazak és egészsegugyi intézmeénystérne 2002 ota. (Lasd
Onéletrajz adatait: &hdasok-felkért éadasok)

Az OFTEX rendszerben is elérbgbvabbképzések @&doja (a teljesség igénye nélkil):
Influenza/madarinfluenza aktualis kérdései; Za@hs sorozata a megyeszékhelyeken (2005-
2006)

Aktualitasok a mikrobiolédgiai diagnosztikaban. PTE AOK/2010.1./00191
Gyermekgyogyéaszati Tovabbképzési Program. 2010. Il. PTE AOK/2010.11/00032

A Klinikai mikrobiol6gia molekularis és hagyomanyos vizsgalé modszerei. DEOEC/2011.11/00274
Hazai Nemzeti Referencia Laboratériumok Talalkozoja. DEOEC/2013.1./00279
Ujdonsagok a klinikai mikrobiol6giaban.SZTE-AOK/2014.1./00100

Infekcio, infekciokontroll. Tropusi betegségek. Migracié. PTE AOK/2014.11/00107

A Klinikai mikrobioldgia aktudlis problémai PTE AOK/2015.1./00207

Infekcio, infekciokontroll. Tropusi betegségek. Migracié. PTE AOK/2015.11/00127
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Rendszeresen felkért szakérvirologiai, kdzegészségtani-jarvanytani kérdésekkel
kapcsolatban. Részvétel a lakossagi tdjékoztatas és felvilagositas szolgalataban a mértekadd
irott és az elektronikus médiaban viroldgiai, kozegészségtani-jarvanytani kérdésekben.

(Pl: Uj Dunantali Naplé 2004. janius 6; Uj Dunantali napld 2008. aprilis 26; Uj Dunantdli
Napl6 2008. junius 13; Uj Dunantdli Naplé 2008. november 13; Uj Dunantili Napld, 20009.
junius 19; Szekszardi Vasarnap 2009. szeptember 13.; Uj Dunantali Naplo, 2009. oktober 7.
sth.)

A pélyazé jelenlegi munkahelye a Baranya Megyei Kormanyhivatal, Népegészségugyi
Féosztaly, Mikrobiologiai Laboratoriumi  Osztalyon belia Regionalis Virologiai
Laboratorium, melynek 6f tevékenységi kore a klinikai (betegellatas) és gawigyi
virolégiai diagnosztikai tevékenység napi ellatasa, a laboratorium vezetése. A laboratorium
ellatasi tertlete a Dél-Dunantul (Baranya, Somogy és Tolna megye), a gastroenteritist okoz6
virusok esetében orszagos feladatokat ellatd Nemzeti Referencia Laboratorium. A
laboratérium évente 22.000-24.000 mintabol 45.000-55.000 kulénkigpzist virolégiai
diagnosztikai és szdvizsgalatot végez (a kdzvetlen viruskimutatas kutimibmoddszerei —

HA, LA, immunokromatogréfia, ELISA, PCR, RT-PCR, real-time PCR, szekvenalas stb. - és
szerologia), melynek szervezésének, szakmai feligyeletének és Klinikai-jarvanyugyi

anonim és nevesitett HIV &@dvizsgalatokon megjelentek részére (~300-406W).

DIPLOMAMUNEKA TEMAVEZETOI TEVEKENYSEG

Osszesen 9 TDK hallgaté (PTE AOK, PTE TTK, PTE EFK) iranyitisa a Pécsi
Tudoményegyetemen (PTE), melyek mindegyike diplomadolgozattal (N=7) vagy dékani
palyanmiivel (N=2) zarultak 2002ét:

Belak Gergely (PTE, AOK, 2003) TDKdaeldas, 2003

Németh Andrea (PTE, TTK, 2003)

Bognar Eszter (PTE, TTK, 2005)

Balla Krisztina (PTE, TTK, 2005)

Marcz Laura (PTE, EFK, 2005)

Pankovics Péter (PTE, TTK, 2007) TDKatlas, 2006
OTDK ebadas, Debrecen, 2007

(jelenleg munkatérs)

Burian Zsdéfia (PTE, AOK, 2009) TDK &das, 2008
PTE Dékani padlyamunka, 2009
TDK ebadas, 2010

Sharon Muraleedharan (PTE, AOK, 2013) angol nyelvii, 2013

Horvéath Katalin Barbara (PTE, AOK, 2013) TDKsatas, 2013
OTDK ebadés, Szeged 2013
Grastyan Konferencia, Pécs 2013
Magyar Infektologiai és Klinikai
Mikrobioldgiai Tarsasag
(MIFKMT) palydzat, Budapest
2013
Amerikai Magyar Orvosszovetseg
(HMAA) Konferencija,
Balatonfuired, 2013
PTE Dékani palyamunka, 2013
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A 9 TDK hallgatobal 4 hallgaté tartott TDKd&ddast 6sszesen 7-szer:

1 TDK eléadas a PTE TDK-n Il. helyezést ért el: PankovicelPETE, TTK, 2006

1 TDK elbadas az OTDK-n Ill. helyezést ért el: Pankovics PBE, TTK, 2007

1 TDK ebbadas a PTE TDK-n I. helyezést ért el: Horvath Kat&larbara PTE, AOK, 2013
1 TDK ebbadas az OTDK-n I. helyezést ért el: Horvath KatBiémbara PTE, AOK, 2013

PTE Dékani palyamunka Il. helyezés: Burian Zsofia PTE, AOK, 2009
PTE Dékani padlyamunka I. helyezés: Horvath Katalin Barbara PTE, AOK, 2013

A TDK hallgaték altal tartott egyébd@&dasok és eredményei:
Grastyan Endre Szakkollégium, Pécs: V. Nemzetkozi XI. Orszagos Interdiszciplinaris
Grastyan Konferencia: I. helyezést ért el: Horvath Katalin Barbara PTE, AOK, 2013

Magyar Infektoldégiai és Klinikai Mikrobiologiai Tarsasag (MIFKMT), Fiatal

Infektolébgusok Foéruma palyazat: I. helyezést ért el: Horvath Katalin Barbara PTE,
AOK, 2013

Amerikai Magyar Orvosszovetség (HMAA) Konferenciaja, Balatonflred
Horvath Katalin Barbara PTE, AOK, 2013

Magyar Onkoldgusok Tarsasaga XXX. Kongresszus, Pécs, 2013
Horvéath Katalin Barbara PTE, AOK, 2013

A 9 diplomadolgozat kodzll 8 jeles, 1 - kilon kérésemre - j6 mingsitést kapott.

Jelenleg 3 TDK hallgato iranyitasa:
Bolba Néra (PTE, AOK, IV. évfolyam)
Hargitai Renata (PTE, AOK, IV. évfolyam)
Hamarics Zs6fia (PTE, AOK, IV. évfolyam)

Ph.D. TEMAVEZETOI TEVEKENYSEG

Forgach Petra (Szent Istvan Egyetem, Allatorv.-tud. Kar) fokozatszerzés éve: 2010
(nem regisztralt tars-témaveégpt

Pankovics Péter (PTE, AOK, 2012-2014) fokozatszerzés éve: 2014
(egyszemeély regisztralt témavezéx

Horvéath Katalin Barbara (PTE, AOK, 2015. szeptentdpert
(egyszemeéliy regisztralt ttmavezéx

IRANYITOTT SZEMELYEK FELSOROLASA, A KUTATOCSOPORT PUBLIKACIOS
EREDMENYEI AZ ELMULT 5 EVBEN

Név jelenlegi munkahely  egyutikRbdés  kdzos munka
ideje
Dr. Beldk Gergely traumatolégus szakorvos 2001-2003 Diplomamunka

Zala Megyei Kérhaz
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Zalaegerszeg
Németh Andrea
Veszprém

Bognar Eszter Ph.D.

Balla Krisztina Ph.D. biologus, MTA ATK,

Mezégazdaséagi Intézet

Kalaszos Gabona Rezisztencia

Nemesitési Osztaly

Boldizsar Akos biolégus, MTA ATK,

Mezégazdasagi Intézet

biolégus, laboratérium-vézet 2001-2003

Veszprém Megyei Kormanyhivatal

bioldgus, PTE AOK, Biokémiai
és Orvosi Kémiai Intézet, Pécs

Diplomamunka

2003-2005 Diplomamunka
2003-2005 Diplomamunka
2007-2009  4db kozos angol

nydélkdzlemény

Névényi Molekularis Biolégia Osztaly

Dr. Burian Zséfia rezidens orvos, PTE AOK,

Sirgsségi Orvostani Tanszék

Boros Akos PhD bioldgus, Baranya Megyei
Kormanyhivatal, Regionalis

Viroldgiai Laboratérium

Pankovics Péter Ph.D.  biolégus, Baranya Megyei

Kormanyhivatal, Regionalis
Viroldgiai Laboratérium

Horvéath Katalin Barbara TDK, majd Ph.D. hallgato

Adonyi Adam

Hargitai Renata jelenleg 4. éves medika,

2008-2010

jelenleg 3. éves bioldgus hallgaté 2013-jelenleg

Diplomamuiika,
kozos elészerds angol
nyelvii kbzlemény

2009-jelenleg9db angol és magyar
nydi\kozos kdzlemény

(tanulmanyut biztositasa
(2012) a The Pirbright
Institute-ba, Pirbright, UK)
TAMOP-4.2.4.A/2-11/1-
2012-0001 Nemzeti Kivalo-
sagi Program elnyerése;
Bolyai Janos  Kutatasi
Osztondij elnyerése (2015-
2018)

2006-jelenl®®db angol és magyar
nydhkozos kdzlemény,
lezarult Ph.D. témavezetés

2012-jelenleg  Diplomamunka, Dékani
palyamunka3db kézos
(2db el$szerds)
kdzlemény OTDK
Mikrobiolégia I.
helyezéqSzeged, 2013)

Diplomarfidbka,
angol nyelv kbzos
kézlemény XXXII

OTDK Mikrobiolégia .
helyezéqPécs, 2015), az
American Society for
Microbiology (ASM)
kildndija (2015)

2014-jelerlldb kozos (elészerds)
angol nyel kézlemény

A kozos kdzlemények és cikkek felsorolasa, tovabba a teljes publikacios lista a SZAKMAI PUBLIKACIOS

JEGYZEKBEN talalhato.
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ELNYERT HAZAI ES NEMZETKOZI TUDOMANYOS KUTATOI PALYAZATOK

1. Palyazat kiirdja: Egészségugyi Tudomanyos Tanacs (ETT 118/2000)

Cime: Human calicivirusok okozta gastroenteritis jarvanyok diagnosztikajanak és a virusok
azonositasanak megteremtése.

Tipusa: ETT 118/2000 (tarsrésztvevo)

Eve: 2000-2003

Elnyert 6sszeg: 2.400.000 Ft

2. Palyazat kiiréja: European Union Framework 5 (QLRT-1999-00594), tarsult tag
Cime: Food-borne Viruses in Europe (FBVE)

Tipusa: QLRT-1999-00594 (tarsresztvevo)

Eve: 1999-2003

Elnyert 6sszeg: tarsult tag, koltségvetes nélkdl

3. Palyazat kiiréja: European Union Framework 6 (SP22-CT-2004-502571)

Cime: Enteric Virus Emergence — New Tools (EVENT)

Tipusa: SP22-CT-2004-502571 (tarsrésztvevd, 2006-t0l temévez étazai koordinator)
Eve: 2004-2009

Elnyert 6sszeg: 292.708 EUR

4. Péalyazat kiir6ja: European Union DG-Sanco (2003213)

Cime: Prevention of emerging (food-borne) enteric viral infections: diagnosis, viability
testing, networking and epidemiology (DIVINE-NET)

Tipusa: 2003213 (tarsrésztvevo, 2006-t6l témavehetzai koordinator)

Eve: 2004-2008

Elnyert 6sszeg: 43.429 EUR

5. Pélyazat kiiréja: Orszagos Tudomanyos és Kutatasi Alapprogramok (OTKA, F048433)
Cime: Magyarorszagi gastroenteritis jarvanyokbol kimutatott calicivirusok molekularis
epidemioldgiai vizsgalata

Tipusa: OTKA, F048433 (témave#it

Eve: 2005-2008

Elnyert 6sszeg: 5.100.000 Ft

6. Palyazat kiirja: PHARE kulféldi tanulmanyat tamogatas (HU0011-HU2002/000-180-02-
03)

Cime: ,Az ANTSZ jarvanyiigyi feliigyelet és a tamogat6 informatikai rendszer fejlesztése”
Tipusa: HU0011-HU2002/000-180-02-03 (temavéyet

Eve: 2003

Elnyert 6sszeg: 1.100.000 Ft

7. Palyazat kiiroja: PHARE kulfoldi tanulmanyat tamogatas (HU0011-HU2002/000-180-02-
03)

Cime: ,Az ANTSZ jarvanyiigyi feliigyelet és a tamogato informatikai rendszer fejlesztése”
Tipusa: HU0011-HU2002/000-180-02-03 (témavéyet

Eve: 2004

Elnyert 6sszeg: 730.000 Ft
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8. Palyazat kiirgja: PHARE kulfoldi tanulmanyat tdmogatas (HUNO011-HU2002/000-180-
02-03)

Cime: ,Az ANTSZ jarvanyiigyi feliigyelet és a tamogato informatikai rendszer fejlesztése”
Tipusa: HUN0011-HU2002/000-180-02-03 (témavéget

Eve: 2005

Elnyert 6sszeg: 320.000 Ft

9. Palyazat kiir6ja: Magyar Tudomanyos Akadémia (MTA), ,Bolyai Janos” Kutatasi
Osztondij Kuratériuma

Cime: Uj, burok nélkiili, pozitiv, egyszali RNS (+ssRNS) genomu virusok és gazdafajaik
Tipusa: BO/00120/11/5 (témavedpet

Eve: 2011-2013

Elnyert 6sszeg: 124.500 Ft/ho

10. Palyazat kiirgja: Orszagos Tudomanyos és Kutatasi Alapprogramok (OTKA, K83013)
Cime: Uj, burok nélkiili, pozitiv, egyszali RNS (+ssRNS) genomu virusok és gazdafajaik
Tipusa: OTKA, K83013 (témavezgt

Eve: 2011-2014

Elnyert 6sszeg: 13.900.000 Ft

11. Palyazat kiir6ja: Orszagos Tudomanyos és Kutatasi Alapprogramok (OTKA, K111615)
Cime: Discovery of novel viruses and virus-like agents in animals and humans by molecular
methods and viral metagenomics

Tipusa: OTKA, K111615 (témavesgt

Eve: 2015-2018

Elnyert 6sszeg: 25.782.000 Ft

SZAKMAI TARSASAGI ES KOZELETI TESTULETI TAGSAG/VEZEOI
TISZTSEGVISELES

PECSI TUDOMANYEGYETEM AOK, Tudomanyos Diakkor (1996-1999)

MAGYAR ORVOSI KAMARA (MOK), tag (1999 - jelenleg)

MAGYAR INFEKTOLOGIAI és KLINIKAI MIKROBIOLOGIAI TARSASAG (MIFKMT) tag
(2000 - jelenleg); valasztott vedsegi tag (2009 — 2012; ujravalasztott 2012 — 2015;
Ujravalasztott 2015 - jelenleg)

MAGYAR MIKROBIOLOGIAI TARSASAG (MMT), tag (2000 - jelenleg)
GASTRENTERALIS VIRUSOK NEMZET!I REFERENCIA LABORATORIUMA vezét
(2006 — jelenleq)

PECSI TUDOMANYEGYETEM AOK Koézegészségiigyi és Jarvanyiigyi Bizottsag tag (2005
— jelenleg)

EUROPEAN SOCIETY FOR CLINICAL VIROLOGY (ESCV), tag (2009 - jelenleg)
EUROPEAN SOCIETY FOR CLINICAL MICROBIOLOGY AND INFECTIOUS
DISEASES (ESCMID), tag (2009 - jelenleg)

Mikrobiologiai Szakmai Kollégiumi valasztas jeloltje 2 szakmai tarsasag (MMT és
MIFKMT) &ltal (2009)

KLINIKAI ES JARVANYUGY!I MIKROBIOLOGIAI SZAKMAI KOLLEGIUM,
Tanacsado Testlletének tagja (2011 - jelenleq)

MAGYAR TUDOMANYOS AKADEMIA (MTA) Koztestileti tag, Elméleti
Orvostudomanyi Bizottsag (2011 — jelenleg)
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INTERNATIONAL COMMITTEE ON TAXONOMY OF VIRUSES (ICTV),
PICORNAVIRIDAESTUDY GROUP, tag (2011- jelenleg)

MAGYAR TUDOMANYOS AKADEMIA (MTA), Orvosi Tudomanyok Osztalya, Klinikai
Tudomanyos Bizottsag, Infektolégiai Munkabizottsag tag (2012-jelenleq)

AMERICAN SOCIETY FOR MICROBIOLOGY (ASM), tag (2014 — jelenleg)

MAGYAR TUDOMANYOS AKADEMIA (MTA), Orvosi Tudomanyok Osztélya, Bolyai
Janos Kutatasi Osztondij szakétestiilete, tag (2014 — jelenleq)

[OTKA INFRA zdgiritag felkérés (2015. nov.); egyeé az elfoglaltsdgok miatt nem vallaltam]

DIJAK, ELISMERESEK

- 3 dij, Tudomanyos Diakkori Konferencia (Pécs, 1999)

- Rektori dicséret, Rektori palyazat, Pécsi Tudomanyegyetem (1999)

- Megyei Tisztiorvosi Dicséret, ANTSZ Baranya Megyei Intézete (2002)

- 3 dij, Magyar Mikrobiolégiai Tarsasag Kozlemény-palyazata (2003)

- utazési grant, 1 European Congress of Clinical Microbiology and Infectious Diseases,
Praga, Csehorszag, (2004)

- 1. dij, Magyar Infektologiai Tarsasag Fiatal Infektologusok Palyazata (2004)

- utazasi grant," International Calicivirus Conference, Dijon, Franciaorszag (2004)

- 1. dij, Magyar Mikrobioldgiai Tarsasag Kozlemeény-palyazata (2005)

- utazési grant, 6 European Congress of Clinical Microbiology and Infectious Diseases,
Nice, Franciaorszag, (2006)

- “Orvosi Hetilap Markusovszky Lajos Dij - 2005” (2006)

- 1. dij, Magyar Infektologiai Tarsasag Fiatal Infektologusok Palyazata (2006)

- 2. dij, Magyar Mikrobioldgiai Tarsasag Kozlemény-palyazata (2007)

- 1. dij, Magyar Infektologiai Tarsasag Fiatal Infektologusok Palyazata (2007)

- Elismeré Oklevél OTDK (XXVIII) témavezet 6i tevékenységért, OTDT (2007)

- utazési grant, 8 European Congress of Clinical Microbiology and Infectious Diseases,
Barcelona, Spanyolorszag, (2008)

- 1. dij, Magyar Mikrobioldgiai Tarsasag Kozlemeény-palyazata (2008)

- 1. dij, Magyar Infektologiai Tarsasag Fiatal Infektologusok Palyazata (2008)

- 1. dij, Magyar Mikrobiolégiai Tarsasag Nagydgsének (2008) legjobb fiatal eldoja a
Viroldgia Szekciéban (2009)

- 1. dij, Magyar Infektologiai Tarsasag Fiatal Infektologusok Palyazata (2009)

- utazasi grant, 12 ESCV Meeting, European Society for Clinical Virology, Isztambul,
Torokorszag (2009)

- 1. dij, Magyar Infektologiai Tarsasag Fiatal Infektologusok Palyazata (2010)

- Magyar Tudomanyos Akadémia, Bolyai Janos Kutatasi Osztondija (2011)

- 1. dij, Magyar Infektologiai Téarsasdg Fiatal Infektologusok Palyazata, Klinikai
Mikrobiologia Szekcio, témavezef2012)

- 1. dij, Magyar Mikrobiol6giai Tarsasdg Kdzlemény-palyazata, témay€2@12)

- 2. dij, Magyar Mikrobioldgiai Tarsasag Kézlemény-palyazata, témav¢2@13) B.A.

- 2. dij, Magyar Mikrobioldgiai Tarsasag Kozlemény-palyazata, témav€2e13) P.P.

Elismeré Oklevel OTDK (XXXI) témavezetéi tevekenységert, OTDT (2013)

Elismeré Oklevél elkotelezett és eredményes tehetséggonddedékenységért, Pécsi

Tudomanyegyetem, Rektori Hivatal (2013)
- 1. dij, Magyar Infektologiai Téarsasdg Fiatal Infektologusok Palyazata, Klinikai
Mikrobiologia Szekcio, témaveze2013)
Bolyai-plakett, Magyar Tudoményos Akadémia (MTA), Bolyai Janos Kutatasi
Osztondij Kuratériuma (2014)
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KONFERENCIA SZERVEZES

Foszerved: ,Foodborne Viruses in Europe” Konzorcium (DIVINEEN/EVENT, EU6) 3.

eves konferenciaja, Pécs, 2007. szeptember 27-28.

Fészerved: A Magyar Infektolégiai s Klinikai MikrobiologiaiTarsasag Mikrobiologiai
Szekcidgjanak Tudomanyos Ulése, Budapest, 2012. marciuszgkeid elndkség

Foszerved: A Magyar Infektolégiai és Klinikai MikrobiologiaiTarsasag Mikrobioldgiai
Szekcidjanak Tudomanyos Ulése, Budapest, 2013. marciuszakeio elnokség

NEMZETKOZI KAPCSOLATOK
(a teljesség igénye nélkil)

Az alabbi kulfoldi Intézetek kutatoival apolunk szoros, napi munka-kapcsolatot 1999
Ota, melyek kozOs tanulmanyutakban (Isd. tanulményutakat) kutatoi ©Osszejovetelekben,
megbeszélésekben (Isd. tanulmanyutak és konferenciak), elnyert k6zos kutatasi palyazatokban
(Isd. elnyert palyazatok), kozos kéziratokban, cikkekben (Isd. publikécios lista),
diagnosztikumok ékllitasaban és a munka-kapcsolaton tali személypsskéattartasban is

testet oOlt:

Eurépa (FBVE, EVENT, DIVINE-NET networks részeként — 19819-t

National Institute for Public Health and the Environment (RIVM) Bilthoven, Hollandia

Erasmus Medical Center (EMC)
Health Protection Agency (HPA)
Swedish Institute for Infectious Disease Control (SIIDC)
University of Helsinki (UH)

Statens Serum Institute (SSI)

CHU de Dijon

IFREMER

Universitat de Barcelona (UB)
Universitat de Valéncia (UVEG)
Instituto de Salud Carlos Il (ISCIII)
University of Ljubljana (UL)

Instituto Superiore di Sanita (ISS)
Robert Koch Institute (RKI)

Eurdpa egyéb
University of Istanbul
The Pirbright Institute
University of Vienna
CerTest Biotec
Twincore

Eszak-Amerika (20016t)

Cincinnati Children’s Hospital Medical Center (CCHMC)
Center for Pediatric Research (CPR)

Eastern Virginia Medical School (EVMS)

Center for Disease Control and Prevention (CDC)

Rotterdam, Hollandia
London, Egyesult Kiralysag
Stockholm, Svédorszag
Helsinki, Finnorszag
Koppenhaga, Dania
Dijon, Franciaorszag
Nantes, Franciaorszag
Barcelona, Spanyolorszag
Valencia, Spanyolorszag
Madrid, Spanyolorszag
Ljubljana, Szlovénia
Rdma, Olaszorszag
Berlin, Németorszag

Isztanbul, Torékorszag
Pirbright, Egyesult Kiralysag
Bécs, Ausztria

Zaragoza, Spanyolorszag
Hannover, Németorszag

Cincinnati, Ohio, USA
Norfolk, Virginia, USA

Norfolk, Virginia, USA
Atlanta, Georgia, USA
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University of California SF San Francisco, USA
Blood Systems Research Institute (BSRI) San Francisco, USA

Noronet — ,Global Norovirus Network” részeként 200V -t
National Institute for Public Health and the Environment (RIVM) Bilthoven, Hollandia

Center for Disease Control and Prevention (CDC) Atlanta, USA
University of Alberta Alberta, Kanada
University of New South Wales Sydney, Ausztralia
Osaka City Institute of Public Health and Environmental Sciences Osaka, Japan

Centre for Health Protection Hong Kong, Kina
Kenepuru Science Centre Wellington, Uj-Zealand
University of Pretoria Pretoria, Dél-Afrikai Kozt.
All India Institute of Medical Science Uj-Delhi, India
Universidad de Chile Santiago, Chile

Health Protection Agency (HPA) London, Egyesilt Kiralysag
Robert Koch Institute (RKI) Berlin, Németorszag

Tavol-Kelet (2001 l)
Aichi Prefectural Institute of Public Health Nagoya, Japan
Inje University Collage of Medicine Szdul, Dél-Korea

LEKTORI/BIRALOI TEVEKENYSEGI FELKERES

Folyoiratok:
Acta Veterinaria Hungarica
AMB Express
Archives of Virology
BioMed Research International
BioResearch Open Access
BMC Public Health
BMC Veterinary Research
British Journal of Medicine and Medical Research (BJMMR)
Diagnostic Pathology
Emerging Infectious Diseases (EID)
Eurosurveillance
Infection, Genetics and Evolution
International Journal of Food Microbiology
International Journal of Molecular Sciences
Journal of Basic Microbiology
Journal of Clinical Pathology
Journal of Clinical Virology (JCV)
Journal of General Virology (JGV)
Journal of Global Infectious Diseases (JGID)
Journal of Infection
Journal of Medical Microbiology (JMM)
Journal of Medical Virology (JMV)
Journal of Virological Methods
PL0oS One
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Research in Veterinary Science
Vector-Borne and Zoonotic Diseases
Veterinary Microbiology

Virology

Virology Journal

Virus Genes

Viruses

World Journal of Virology

(Eddig hat folyoirat keért fel szerkeshizottsagi tagnak, de elfoglaltsagaim miatt a
felkéréseket egyé@le nem vallaltam el.)

Hazai palyazatok:
e 3 OTKA palyazati felkérées (2011, 2012, 2013), de
osszeférhetetlenség (2011), kompetencia hianya (2012), illetve a
felkerés6l vald késedelmes értesilés (2013) miatt tényleges
birdlat nem tortent
e MTA Bolyai Janos Kutatasi Osztondij palyazatok laita
kutatoi jelentések értékelése, 2014. 4prilis — 2016. december

Nemzetkdzi palyazatok:
e Vidi grant 016.126.350; 2012. februar
The Netherlands Organisation for Scientific Research, NWO

e VEGA grant 1/0342/14; 2013. augusztus
Ministry of Education of the Slovak Republic/Slovak Academy
of Science

e General Research Fund No. 17110914; 2014. marcius
Research Grants Council (RGC) of Hong Kong, China

e Innovative Medicines Initiative, 11th Call for Pagals, 2013.
december; 2014. marcius-majus; Brisszel: 2014. m4jus 12-15.
»Zoonoses Anticipation and Preparedness Initiative (ZAPI)”
Innovative Medicines Initiative (IMI) Joint Undertaking,
Brussels, Belgium

experts in evaluation of Expression of Interests proposals (1st
stage)

e Innovative Medicines Initiative, 11th Call for Pagals, 2013.
december; 2014. szeptember-oktéber; Brisszel: 2014. oktober 7-
9.

»Zoonoses Anticipation and Preparedness Initiative (ZAPI)”
Innovative Medicines Initiative (IMI) Joint Undertaking,
Brussels, Belgium

experts in evaluation of Full Project proposals (2nd stage)

e General Research Fund No. 17107415; 2015. marcius
Research Grants Council (RGC) of Hong Kong, China
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Felkért tag az orvosi mikrobiologia szak rezidensjeloltjeinek rendszerbevételi
eljarasan (Pécsi Tudomanyegyetem, AOK, Orvosi Mikrobiologiai és
Immunitastani Intézet: 2007, 2008, 2009).

Felkért tag a Ph.D. hallgatok Ph.D. szigorlatain (PTE):
Kovacs Krisztina (PTE, AOK, 2004)

Benedek Orsolya (PTE, AOK, 2004)

Kilar Aniko (PTE, AOK, 2008)

Havasi Viktéria (PTE, AOK, 2009)

Szanyi Istvan (PTE, AOK, 2011)

Kovacs Judit Klara (PTE, AOK, 2014)

Felkeért kul$ bizottsagi tag Ph.D. hallgatok védésein:
Palvolgyi Adrienn (PTE, TTK, 2009)

Deéak Veronika (PTE, TTK, 2010)

Kapusinszky Beatrix (ELTE, TTK, Bioldgia, 2010)
Ghazawi Akela (PTE, TTK, 2013)

Felkért opponens Ph.D. dolgozat biralatara:
Kern Anita (ELTE, TTK, 2014)

Felkért biral6 Habilitacios eljarasban:
Dr. Péterfi Zoltan (PTE, AOK, 2012)

Diplomamunka biralata (MSc):
Szabd Attila (ELTE, TTK, Bioldgia, 2012)

SZAKMAI PUBLIKACIOS JEGYZEK
(lezarva: 2015. december 9.)

OSSZESITETT SCIENTOMETRIA

Kdzlemények szama: 118
Angol nyelvii (peer-reviewed) kozlemények szdma: 78
Elsé szeras kozlemények szama: 57
Utolso szerds kdzlemények szdma: 32
Konyvfejezetek szama: 12
Kdnyv (tars-)szerkesztés: 1 (viroldgiai részek szerkesztése, benne 9 esettanulmany)
Egyetemi e-jegyzet fejezet: 1 (magyar/angol/német nyelveken)
Kumulativ impakt faktor (absztraktok nélkil): 266,879
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MTMT OSSZEFOGLALO TABLAZAT
(lezarva: 2015. december 9.)

MTMT kozlemény és idézd dsszefoglald tablazat
Reuter Gabor adatai (2015.12.092.)

Kozlemény tipusok Szama Hivatkozasok?!
Teljes tudomanyos kozlemenyek? Osszesen | Részletezve | Flggetlen | Osszes
I. Tudomanyos folydiratcikk 109 - - -

Nemzetkozi szakfolydiratban - 74 1966 2499
Hazai kiadasi szakfolydirathan idegen nyelven - 3 19 20
Hazai kiadasu szakfolyoiratban maagyar nyelven -—- a2 LA 54

II. Kinyvek u] - - -

a) Konyv, szerziként ul - - -
Idegen nyelvl - u] u] u]
Magyar nyelvd - u] u] u]

b) Kionyv, szerkesztiként u] -—- -—- -
Idegen nyelvd -—- u] 3___ —
Magyar nyelvd - u] - -

III. Kinyvrészlet 7 - - -
Idegen nyelv( -—- 2 u] u]
Magyar nyelvy - 5 2 3

IV. Konferenciakozlemény folydirathban vagy konferenciakiitethen ul - ul ul
Idegen nyelvd -—- u] u] u]
Magyar nyelvd - 1} 1} 1}

Tudomanyos kizlemények dsszesen (I-I¥.) 1_E === 2028 2576

Tovabbi tudomanyos miivek? -—- a 2 2

Idézetek szama® === === 2032 2581

Hirsch index” 27 - - -

Oktatédsi miivek

Felsdoktatdsi tankonyw 5 -—- -—- —
Idegen nyelv( - u] u] u]
Magyar nyelv - u] u] u]
Felsdoktatasi tankonyy része idegen nyelven - u] u] u]
Felsdinktatasi tanktinyy része magyar nyelven - 5 ul ul

Towabbi oktatasi mivek 7 -—- u] u]

[Ottalmi formak [ o ] [ o [ o ]

[alkotas [ o ] [ o T o]

Ismeretterjeszti mivek
Konyvek o] [ o [ o ]
Tovahbi mivek o [ o [ o]

|K|‘J'zérdek|’.|' és nem besorolt miivek | a | - | a | a |

[&bsztrakt [ 23 ] [ =2 [ 3 ]

Egyéh szerziiség ul - ul ul

Idézik szerkesztett mivekben = = 0 0

Idézik disszertacidban, egyéb tipusban - - 159 161

Idézik dsszesen, minden tipus, minden jelleg - - 2191 2742

Megjegyzesek:

A tablazat szamai hivatkozasok is. A szamra kattintva a program listdzza azokat a miiveket, amelyeket a celldban
dsszeszamlalt,

--- 1 Mem kitdlthetd mezd

1 4 hivatkozasok a disszertacid és egyéb tipusu idézdk nélkil szamolva, A disszertdcid &s egyeéb tipusd idézdk dsszesitése
atabldzat végén taldlhatd,

Z Teljes tudomanyos kizlemeény ebben az adatbazisban:

Folvdiradcikl: szakcikk/tanulmany, dsszefoglald cikk, ravid kdzlemény, sokszerzds vagy csoportos szerzdsegl kbzlemeny,
forraskiadas, recenzidfkritika, mikritika, essze

Kiwyw: szakkdnyy, monografia, kézikdnyy, forrdskiadas, kritikai kiadas, mihelytanulmany, atlasz

Konywreszlat: szaktanulmany, essze, forrdskiadas, recenzid/kritika, mukritika, mdtargylelras, térkeép, mdhelytanulmany része
Konferenciakiziernény: folydiratban, kinyvben, egyeb konferenciakitetben megjelent legalabb 2 oldal terjedelemben
Oftalml formak! szabadalmak, mintaoltalmak

3 gzerkesztdként nem részesedik a kinyy idézésahdl,

4 1de értve a teljes kizlemények listajdban nem szerepld publikdcidkat, a nem ismert lektoraltsagu folydiratokban
meqgjelent miveket és minden olyan tudomanyos miivet, ami a 1.-I¥. saorokban nem keriilt dsszeszamlalasra,

3 4 disszertdoid és egyéb tipusy idézdk nélkil szamolva (részletek).

A osor értéke a "Tudomanyos kizlemények dsszesen (1-IV.)", a "Tovabbi tudaomanyos mivek" és az "absztrakt" sorok
idézettség értékeit dsszeqgzi.

Az adatokat ellerdrizte: Farkas Andrea konyvtaros, MTMT Adatbéazis-karbantarté csoport; Tel.: 06-1-411-6330
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KONYVFEJEZET, TANKONYVFEJEZET, KONYVSZERKESZTES, E-JEGYZET

1. Reuter G Jakab F, Banyai K, $izs Gy: Gastroenteritist okozo virusok (fejezet). Hdnm

N

~

o

[(e]

astrovirusok (alfejezet). Human enteralis adenovirusok (alfejezet). Human
calicivirusok (norovirusok, sapovirusok) (alfejezet). Rotavirusok (alfejezet).
Feltételezetten gastroenteritist okozo egyéb virusok (alfejezet). Orvosi Molekularis
Virologia. Szerkes#t Berencsi Gyorgy, Convention Budapest, 2005. 22 oBfal
Fuggetlen idé#: 2 Fluggé idés: 1 Osszesen: 3

1. Major M, Major T. Hippocrates 2008;10:79-81. )
2. Nemes C, Ivanics E, Szalay D, Ursu K, Simonyai E, Glavits R. MAL, 2008;130:464-474.

. Reuter G Caliciviridae - Human calicivirusok: norovirusok, sapovirusok. Klinikai és

Jarvanyugyi Virologia. 6szerkeszt: Takacs Maria, Vox Medica Kiad6 Kift.,
Budapest, 2011. p. 233-238. ISBN: 9789639740204
Fuggetlen idés: 1 Fliggé idés: 0 Osszesen: 1

1. Kern A. Kérokozé virusok éfordulasa magyarorszagi felszini- és ftirdekben. PhD tézis, 2014
ELTE TTK

. Reuter G Picobirnaviridae Klinikai és Jarvanyugyi Virologia. dszerkeszt: Takacs

Maria, Vox Medica Kiado Kft., Budapest, 2011. p. 423-424. ISBN: 9789639740204

. Reuter G Picornaviridae Kobuvirusok. Klinikai és Jarvanylgyi Viroldgiaé$zerkeszt:

Takacs Maria, Vox Medica Kiad6é Kft., Budapest, 2011. p. 443-444. ISBN:
9789639740204

Reuter G Picornaviridae Parechovirusok. Klinikai és Jarvanylgyi Virologia.

Foszerkeszi: Takadcs Maria, Vox Medica Kiadd Kft., Budapest, 20p. 445-446.
ISBN: 9789639740204

. Reuter G: Orthomyxovirusok. Az Orvosi Mikrobiolégia Tankonyve. SzerkésRal

Tibor, Medicina Koényvkiado Zrt., Budapest, 2012. 223-228. ISBN: 9789632263533

Reuter G Calicivirusok és egyéb gastrointestinalis virusok. Human calicivirusok

(norovirus és sapovirus); Astrovirus, Enterdlis adenovirusok, Feltételezetten
gastroenteritist okozO0 egyéb virusok. Az Orvosi Mikrobiologia Tankdnyve.
Szerkes#i: Pal Tibor, Medicina Kdnyvkiado Zrt., Budapest, 20253-255. ISBN:
9789632263533

. Reuter G Hepatitis E virus. Az Orvosi Mikrobiologia Tankdnyve. Szerk&sktl Tibor,

Medicina Koényvkiado Zrt., Budapest, 2012. 255-256. ISBN: 9789632263533

. Reuter G Knowles N. Chapter 32, Porcine astroviruses. Diseases of Swine, 10th edition,

Editors: Zimmerman J, Karriker L, Ramirez A, Schwartz K, Stevenson G. John Wiley
& Sons, Inc., Hoboken, USA 2012. pp 487-48a4lish) ISBN: 9780813822679

10. Knowles N.,Reuter G. Chapter 34, Porcine caliciviruses. Diseases of Swine, 10th

edition, Editors: Zimmerman J, Karriker L, Ramirez A, Schwartz K, Stevenson G.
John Wiley & Sons, Inc., Hoboken, USA 2012. pp 493-5@mhg(ish) ISBN:
9780813822679
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11.

12

13

14.

15.

16.

17.

18

19.

20

21

Reuter G, Németh K, Tompity T, Ember I. A fe&it6 betegségek részletes
epidemiolbgidja. Népegészségligyi Orvostan, SzerélkesBEmber Istvan, Kiss Istvan,
Cseh Karoly, Dialog Campus Kiado, Budapest 2013. 227. XlIl. 2.1. ISBN:
9789636425111

. Reuter G 2. Mikrobioldgiai diagnosztika./2.4 Nukleinsav alapu, molekularis biolégiai
vizsgald modszerek. Fédd betegségek. Szerke§ztMarodi Laszld, Medicina
Konyvkiad6 ZRt., Budapest, 2016. pp. 71-79, ISBN: 9789632265230

. Nagy E, Sonnevend Reuter G (szerkes#ik): Klinikai mikrobioldgiai esetismertetések.
Reuter G: a virologiai témaju esetismertetések szerkesztése, + 9 esetismertetés
szerdje; Medicina Koényvkiadé ZRt., Budapest, Varhaté nedgjés: 2016. eleje,
ISBN: 9789632265490

Reuter G Léguti ferbzések - metapneumovirus. Klinikai mikrobioldgial
esetismertetések. Szerka$izt Nagy E, Sonnevend AReuter G, Medicina
Kdnyvkiadd ZRt., Budapest, Varhaté megjelenés: 2016. eleje, ISBN: 9789632265490

Reuter G Emeészbszervi fer6zések — hepatitis A virus. Klinikai mikrobiologiai
esetismertetések. Szerka$izt Nagy E, Sonnevend AReuter G, Medicina
Konyvkiadd ZRt., Budapest, Varhaté megjelenés: 2016. eleje, ISBN: 9789632265490

Reuter G Emészdszervi fer6zések — hepatitis C virus. Klinikai mikrobiologiai
esetismertetések. Szerka$izt Nagy E, Sonnevend AReuter G, Medicina
Kdnyvkiadd ZRt., Budapest, Varhaté megjelenés: 2016. eleje, ISBN: 9789632265490

Reuter G Emészbszervi ferbzések — hepatitis E virus. Klinikai mikrobiologiai
esetismertetések. Szerka$izt Nagy E, Sonnevend AReuter G, Medicina
Kdnyvkiadd ZRt., Budapest, Varhaté megjelenés: 2016. eleje, ISBN: 9789632265490

. Reuter G Kdzponti idegrendszer és a szemdeései — adenovirus keratokonjunktivitis.
Klinikai mikrobiol6giai esetismertetések. SzerkékziNagy E, Sonnevend Reuter
G, Medicina Konyvkiadé ZRt., Budapest, Varhatdo megjelenés: 2016. eleje, ISBN:
9789632265490

Reuter G Szisztémas fefzések — parvovirus B19. Klinikai mikrobiologiai
esetismertetések. Szerkadizt Nagy E, Sonnevend AReuter G, Medicina
Kdnyvkiadd ZRt., Budapest, Varhaté megjelenés: 2016. eleje, ISBN: 9789632265490

. Reuter G,Schneider F. Szisztémas tarések — enterovirus okozta kéz-l1ab-sz4j betegség.
Klinikai mikrobioldgiai esetismertetések. SzerkékziNagy E, Sonnevend Reuter
G, Medicina Koényvkiadé ZRt., Budapest, Varhaté megjelenés: 2016. eleje, ISBN:
9789632265490

. Reuter G Immunkompromittalt beteg férzései — BK virus. Klinikai mikrobiologiai

esetismertetések. Szerkedkzt Nagy E, Sonnevend AReuter G, Medicina
Kdnyvkiadd ZRt., Budapest, Varhaté megjelenés: 2016. eleje, ISBN: 9789632265490
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22. Reuter G, Pal E. Immunkompromittalt beteg féresei — JC virus. Kilinikai
mikrobioldgiai esetismertetések. SzerkékztNagy E, Sonnevend AReuter G,
Medicina Koényvkiadd ZRt., Budapest, Varhaté megjelenés: 2016. eleje, ISBN:
9789632265490

23. Reuter G Virologiai diagnosztikai modszerek/Tenyésztéses modszerek - tarsszerz
Elektronikus  tananyagfejlesztés  ,Az  élettudomanyi-klinikai  deldatas
gyakorlatorientalt és hallgatobarat kordmdtése a vidéki képhelyek nemzetkozi
versenyképességénekssitésére, TAMOP-4.1.1.C-13/1/KONV-2014-0001" pélytaza
résztvevojeként. 2015. (magyar/angol/német nyelveken)

KOZLEMENYEK, IDEZETEK JEGYZEKE
(a fuggetlen idézetek adatainak teljes megadasaval)

1. Reuter G Katai A, Kdlman M, Sics Gy: Human calicivirus féités el§ magyarorszagi
igazolasa
Orvosi Hetilap. 2000. 38, 2071-2074.
Impakt faktor: O
Fuggetlen idés: 4 Fliggé idé®: 0 Osszesen: 4

1. Kele B, Somogyvéri F, Dedak J. Sporadikusdifioetiuld human calicivirusok kimutatasa molekularis
genetikai modszerekkel. Infektoldgia és Klinikai Mikrobioldgia 12: (4) 118-123 (2005)

2. Petrovicz E. Norovirusok az infektolégus szemszélgdbfektoldgia és Klinikai Mikrobiolégia 12:
(2) 44-48 (2005)

3. Tassi D, Antmann K. Calicivirus-jarvany gazdasagi hatasai egydtdgy intézményben. IME VI: (4)
28-31 (2007)

4. Molnar K, Melles M, Rodler I, Stefler D, Ember I. Calicivirus outbreaks in Hungacya
Alimentaria40:(4)417-425(2011)

2. Reuter G SZics Gy: Human calicivirusok - az akut virdlis gastteeties
megbetegedések és jarvanyok gyakori kdrokozoi
Infektoldgia és Klinikai Mikrobiologia. 2000. 3-4, 93-99.
Impakt faktor: O
Fuggetlen idés: 2 Fliggé idés: 0 Osszesen: 2

1. Szalka A, Kovacs G.: Az eméézrendszer infekcidi. Calicivirusok. Infektologia, Medicina
Kényvkiadd, Budapest, 2005; pp. 405-451.
2. Petrovicz E. Norovirusok az infektolégus szemszégédbfektologia és Klinikai Mikrobiolégia 12:

(2) 44-48 (2005)

3. Reuter G Kucsera S, Somogyi Gy, Lencsés Gy{i& Gy: Human calicivirus-jarvany
korhazi osztalyon
Orvosi Hetilap. 2001. 9, 459-463.
Impakt faktor: O
Fuggetlen idés: 2 Fliggé idés: 0 Osszesen: 2

1. Petrovicz E. Norovirusok az infektolégus szemszégébfektoldgia és Klinikai Mikrobioldgia 12:
(2) 44-48 (2005)
2. Tassi D, Antmann K. Calicivirus-jarvany gazdasagi hatasai egyéedg intézményben. IME VI:
(4) 28-31 (2007)
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4. Reuter G Farkas T, Berke T, Jiang X, Matson DO,i& Gy: Sapporo-sz&rvirusok
ismeretlen korerediet szorvanyos gastroenteritisekben/Molecular detectioh
Sapporo-like viruses in Hungary
Orvosi Hetilap. 2002. 7, 351-354.

Impakt faktor: O
Fuggetlen idés: 3 Fliggé idés: 2 Osszesen: 5

1. Vasickova P, Dvorska L, Lorencova A, Pavlik I.: Viruses as a cause of foodborne diseases: a review
of the literature. Vet. Med — Czech, 2005;50(3):89-104.

2. Logan C, O'Sullivan N. Detection of viral agents of gastroenteritis: norovirus, sapovirus and
astrovirus. Future Virology, 2008;3(1):61-70.

3. Sousos N, Gioula G. Viral gastroenteritis: Past, present, future. Acta Microbiologica Helg(da
89-103 (2011)

5. S#ics Gy, Reuter G: Mit kell tudni a human calicivirusokrol?
Magyar Orvos 2002. 2. 49-50.
Impakt faktor: O
Fuggetlen idés: 0 Fiiggé idés: 0 Osszesen: 0

6. Farkas T, Berke TReuter G, SZics Gy, Matson DO, Jiang X: Molecular detection and
sequence analysis of human caliciviruses from acute gastroenteritis outbreaks in
Hungary
Journal of Medical Virology 2002. 67, 567-573.

Impakt faktor: 2,629
Fuggetlen idés: 6 Fliggé idés: 9 Osszesen: 15

1. Jean J, D'Souza D, Jaykus LA.: Transcriptional enhancement of RT-PCR for rapid and sensitive
detection of Noroviruses. FEMS Microbiol Letters, 2003;226(2):339-345.

2. Hansman GS, Katayama K, Maneekarn N, Peerakome S, Khamrin P, Tonusin S, Okitsu S, Nishio O,
Takeda N, Ushijima H.: Genetic diversity of norovirus and sapovirus in hospitalized infants with
sporadic cases of acute gastroenteritis in Chiang Mai, Thailand. J Clin Microbiol, 2004;42(3):1305-
1307.

3. Kuusi M. Investigating outbreaks of waterborne gastroenteritis: Application of modern
epidemiological and microbiological metho®@hD p.2004. Medical Faculty, University of Helsinki

4. Hamano M, Kuzuya M, Fujii R, Ogura H, Yamada M.: Epidemiology of acute gastroenteritis
outbreaks caused by Noroviruses in Okayama, Japan. J Med Virol, 2005;77(2):282-289.

5. Duizer E, Koopmans M. Tracking emerging pathogens: the case of noroviruses. Emerg Foodborne
Pathogens. Woodhead Food Series, 2006;123:77-110.

6. Duizer E, Koopmans M. Gastroenteritis viruses. Foodborne Pathogens: hazards, risk analysis and
control. 2nd ed. Woodhead Food Series. 2009;176:1161-1192.

7. Reuter G SZics Gy: Human calicivirusok ("Norwalk-sZer virusok™) okozta
gastroenteritis jarvanyok gyermekkdzosségekben Magyarorszagon, 1998-2001
Gyermekgyodgyaszat 2002. 53, 427-435.

Impakt faktor: O
Fuggetlen idés: 1 Fiiggé idés: 0 Osszesen: 1

1. Petrovicz E. Norovirusok az infektologus szemszéfébfektoldgia és Klinikai Mikrobiolégia 12:
(2) 44-48 (2005)

8. Reuter G Farkas T, Berke T, Jiang X, Matson DO{i& Gy: Molecular epidemiology of
human calicivirus acute gastroenteritis outbreaks in Hungary, 1998 to 2000
Journal of Medical Virology 2002. 68, 390-398.

Impakt faktor: 2,629
Fuggetlen idés: 22 Fiiggé idés: 21 Osszesen: 43
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1. Jean J, Souza D, Jaykus LA. Transcriptional enhancement of RT-PCR for rapid and sensitive
detection of noroviruses. FEMS Microbiol Lett, 2003;226(2):339-345.

2. Oliver SL, Brown DWG, Green J, Bridger JC.: A chimeric bovine enteric calicivirus: evidence for
genomic recombination in genogroup Il of the Norovirus genus ofQhkciviridae. Virology,
2004;326(2):231-239.

3. Veeravigrom M, Theamboonlers A, Poovorawan Y. Epidemiology and clinical manifestation of
rotavirus and Norwalk-like viruses in Thai childrdournal of the Medical Association of Thaila8d:
(SUPPL. 2)S50-S542004).

4. Hansman GS, Katayama K, Maneekam N, Peerakome S, Khamrin P, Tonusin S, Okitsu S, Nishio O,
Takeda N, Ushijima H. Genetic diversity of norovirus and sapovirus in hospitalized infants with
sporadic cases of acute gastroenteritis in Chang Mai, Thailand. J Clin Microbiol, 2004;42(3):1305-
1307.

5. Lindell At, Grillner L, Svensson L, Wirgart BZ.: Molecular epidemiology of norovirus infections in
Stockholm, Sweden, during the years 2000 to 2003: association of the GGllb genetic cluster with
infection in children. J Clin Microbiol, 2005;43(3):1086-1092.

6. Medici MC, Martinelli M, Ruggeri FM, Abelli LA, Bosco S, Arcangeletti MC, Pinardi F, De Conto

F, Calderaro A, Chezzi C, Dettori G.: Broadly reactive nested reverse transcription-PCR using an
internal RNA standard control for detection of noroviruses in stool samples. J Clin Microbiol,
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Japan, between 1999 and 2004. J Clin Microbiol, 2005;43(9):4391-4401.

8. Hamano M, Kuzuya M, Fujii R, Ogura H, Yamada M. Epidemiology of acute gastroenteritis
outbreaks caused by noroviruses in Okiyama, Japan. J Med Virol, 2005;77(2):282-289.

9. Blanton LH, Adams SM, Beard RS, Wei G, Bulens SN, Widdowson MA, Glass RI, Monroe SS.
Molecular and epidemiologic trends of caliciviruses associated with outbreaks of acute gastroenteritis in
the United States, 2000-2004. J Infect Dis, 2006;193(3):413-421.

10. LoBue AD, Lindesmith L, Yount B, Harrington PR, Thompson JM, Johnston RE, Moe CL, Baric
RS.: Multivalent norovirus vaccines induce strong mucosal and systemic blocking antibodies against
multiple strains. Vaccine, 2006;24(24):5220-5234.

11. Myrmel M, Rimstad E, Berg EMM, Grinde B. Enteric viruses in inlet and outlet samples from
sewage treatment planturnal of Water and Health (2) 197-209(2006)
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Microbiology 44: (10) 3695-37022006)
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14. Ljubin-Sternak S, Lukic-Grlic A, Fiore L, Di Bartolo I, Ruggeri FM, Bukovski-Simfonoski S,
Mlinaric-Galinovic G.: norovirus genotypes involved int he outbreaks of gstroenteritis in Croatia during
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15. Li H, Fang L, Zou L-R, Ke C-W, Huang P, Huang J-C. Molecular epidemiological characteristic of
Norovirus gastroenteritis outbreaks in Guangdong. Chinese Journal of Microbiology and Immunology
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Fachbereich Veterinarmedizin der Justus-Liebig-Universitat Giessen, Germany, 2007.
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18. Kele B, Abrok MP, Deak J.: Sporadic norovirus infections among hospitalized and non-hospitalized
0-3-year-old infants. Scand J Infect Dis, 2009;41(1)67-69.
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J. Antiviral straregies to control calicivirus infections. Antiviral Res, 2010;87(2):162-178.
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9. Reuter G, SZics Gy: Uj eredmények a hazai és nemzetkdzi humésivials kutatasban
Therapia Antimicrobialis 2002. 10, 11-15.
Impakt faktor: O
Fuggetlen idés: 0 Fiiggé idés: 0 Osszesen: 0
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Avian Pathology 2003. 32, 129-138.
Impakt faktor: 1,271
Fuggetlen idés: 36 Fiiggé idés: 5 Osszesen: 41
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VEZET Ol ELKEPZELESEK (KONCEPCIO, TERVEK)
MOTIVACIO

A palyazat dsszeallitasat a mikrobiolégiaért, ezen belil az orvosi mikrobiolégiaért
érzett aggodalom és felslség vezérli. Az intézetvedepozicio nem lehet cél, csak eszkdz a
feladatok megoldaséara. A palyazo szeretné, ha a mikrobiolégia — ez a rendkivil 6sszetett
(bakterioldgia, virologia, parazitologia, mikoldgia, prion), szerteagazé (prokaryota, noévény,
allat, ember, bioszféra stb.), egyben az orvostudomany minden terulei@@ériefolyasold
diszciplina - betdlthetné a#t megille helyét a medicindban. Hogy a mikrobiologus
szakemberek személyes és szakmai dsszefogasaval, legjobb hagyomanyaival, ugyanakkor a
kor szinvonalanak megfetelismeret, eszkézpark €s modszerskalaval lehessaktatas-
betegellatas-kutatas egységét szolgalni. Sajnos, jelenleg hazankban az elvarhato Kepzettség
(elsssorban orvosi alapdiplomaval rendel&kzmikrobiologus szakemberek szdma és
korosszetétele sem megfélelemaradasunk a kors#ieorvosi mikrobiologiai diagnosztika
teriletén a vilag élvonaldhoz képest jefantés egyre novekszik. Sokszor mar a
vilagszinvonal (és az attdl valé tavolsag) sem kerll felismerésre, megfogalmazasra. Még
nagyobb probléma, hogy a jelenleg elésheigyébkent rendelkezésre all6 személyi és targyi
eszkozok és éforrAsok sincsenek megfeben kihasznalva, koordindlva, azaz a
lehetségeinkhez képest is elmaradas tapasztalhato.

A palyazé ugy érzi, hogy birja a szakmai tarsadalom, ezen belll a hazd @szet
rangidés mikrobiologus kollégak bizalméat és tamogatasat. OAanegértésik ésdéleg
biztatasuk ad ét és hitet ahhoz, hogy e nagy fékdéget, sokrétszakmai és személyes
kvalithsokat igény feladatra vallalkozhassak. Szeretném &IUK is megszerzett
ismereteimet €s szemléletemet tovabb adni. Szeretném a fiatalokat a mikrobiologia szamara
megnyerni, a tehetséges hallgatokat kiemelni, tamogatni éédéget adni a szdmukra, hogy
mint a jové nemzedéke azdgleiknél jobbak lehessenek, és hogy a megszerzeisuidt
elsssorban itthon kamatoztathassak. Szeretném az eckhgatmunkamat tovabb épiteni és
immar egy kibévitett csapatban dolgozni, ahol a kézdsen atgonudelifogalmazott és
egyeztetett célok elérése érdekében, j6 egyéni kvalitAsokra és Otletekre tdmaszkodva a
mikrobiolégiaért dolgozni és a feladatokra koncentralva egy irdnylbam lehladni.

A palyazatnak van csaladi ereleszemélyes motivacidja is. Dédnagyapam, Dr.
Reuter Camillo, a pozsonyi Erzsébet, majd a Pécsre ménéktibmanyegyetem — az utdkor
dtal is elismert - el§ ideggydgyasz professzora volt. Ez a csaladi 6rokséin kotelezi az

embert, €és még szigorubb kdvetelményeketiagdalydzonak.

149



HELYZETERTEKELES

Az Orvosi Mikrobiologiai és Immunitastani Intézet (korabban, 1951-1995,
Mikrobioldgiai Intézet) vezgit tekitve nagy eldokkel (Rauss Karoly, Kétyi Ivan, Eidy
Levente, Szekeres Julia, P&l Tibor, majd ismét Szekeres Julia) é&rzemetd
hagyomanyokkal rendelkézegyetemi Intézet. Tevékenysége az oktatas-kutatigrbllatas
(utébbi a klinikai mikrobiologia) klasszikus egyetemi harmasa koré szaikezSzerencsés
otvozetnek tekinthét hogy az Intézetben egyszerre vannak jelen, egwhéss
kolcsbnhatasban, az elméleti mikrobioldgia és klinikai mikrobiolégiai laboratoriumi
diagnosztika (klinikai mikrobiolégia) alapjai. Bar az Intézet tobb terlleten is (pl.:
bakteriologia, terhességi immunoldgia) jelent nemzetkdzi szinten is  jegyzett
tevékenységgel jellemezidefejlodése nem egyenes vonall, nem a klasszikus mikrgjiénld
intézetek szokvanyos féflését kovette és igy a jelenlegi profilja eltér asdmd
tarsintézetekét. Ezért helyzetének értékelésekor az Intézeten , tiibrnyezeti
beagyazottsagot is szamba kell venni. Nem hagyhaté ugyanis figyelmen kivil az, hogy az
egyes mikrobioldgiai tevékenységek, szakemberek az Egyetemen (illetve az Orvosi
Mikrobioldgiai €s Immunitastani Intézeten) belll vagy az Egyetem szervezeti keretein kivul
erhetek-e el az Egyetem szamara. A klasszikus mikrobiaidgriletek kozul egyedil a
bakteriologia van jelen folyamatosan az Intézet falain belll, az alapitas ota. A hétédejl
sajatossagoknak kdszonheh a viroldgia és a parazitoldgia — bar az Intézetbdl indultak és
szorosan, szamtalan szallal, szervesebdték az elmult évtizedekben, és &dhek ma is az
Egyetemhez - Pécs varos egy mas tarsintézetében kaptak helyett és inditiisrie) (a
mikolégia diagnosztika egyes részei pedig csak a megyén kiviibérékt Erdekességként
az is hozzéateendd, hogy egyes, szelektalt mikrobiolbgiai vizsgadat@xrvosi Mikrobioldgiai
és Immunitastani Intézeten (és kozvetlen mikrobiologus latokérén) kivil, az Egyetem mas
Intézeteiben érhék el. Az Intézeten belll folytatott mikrobiologiai iaginosztikai
tevékenységi korok sem egyformasssediek. A klasszikus bakterioldgiai vizsgalatoknak
példaul nagy hagyomanyai vannak, de a moderfiszares/nagyiiszeres, elsorban
molekularis (fehérje és nukleinsav alapu) modszerek (pl.: MALDI-TOF, PCR, real-time PCR,
mikrobialis genom szekvenalas, Uj generacids szekvenalasi és metagenomikai modszerek stb.)
nem vagy csak korlatozott mértékben éfketl a klinikum és a kutatas szamara. Ez utébbi
terlleten még a hazai tarsintézetekhez képest is gslémmaradas tapasztalhatd. Sajnos a
mikrobiolOgiai diagnosztikai tevékenységek (kilondsen a klinikai bakteriologia) elhelyezési
korilményei sem megfelgdk, szemmel lathatéan a helységek régen estek (jitdebn, a
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falak ledazasosak és vakolathianyosak, a jarofeliiletek elhasznalodottak, azéizaapkddan
lefektetett alapelvek, a pormentes laboratériumi korilmények jelenleg nem biztositottak.
Ugyanitt a laboratériumi buatorok is korsd#ienek, nem felelnek meg a biztonsagi és
ergondmiai ebirdsoknak. A sajatos Intézeti &jlés és a viszonylagige korii mikrobioldgiai
tevékenység hatasai a kutatasban és az oktatasban (gradualis és posztgradualis) é&.fellelhet
A mikrobioldgiai kutatasok - a fentiekbdl kévetken - a bakterioldgia terlletére terjedtek,
illetve terjednek ki. A Rauss Karoly, Kétyi Ivan, Bdy Levente, P&l Tibor és munkatarsaik
dtal féemjelzett kutatdsi eredmények nemzetkozi jéledtiek. Sajnos azonban a
mikrobiologus utanpotlas, a fiatal és kozépkoru, potens szakemberek hianyoznak az
Intézetbdl, illetve a felneveltek is részben kilféldre témkztA kutatdi kapcsolatok a
lehetiségekhez képest kisebbek és tapasztalataim szexiéblkt sikilnek. A gradualis
képzésben a mikrobioldgiai oktatas kiegyensulyozatlan, aranyai €s szemléleteiiktiéster
frissitést igényel. Bfordul, hogy 6-8 évvel ezétti jelentds orvosi mikrobiologiai
felfedezések még nem szerepelnek a tananyagban, illetve, hogy nem minden tananyagrész
atadasara biztositott olyan személy, aki az adott témat a gyakorlativati is. A képzési

anyag hangsulyai nincsenek mindig a megtelaelyen. Példaul hosszu idén keresztll a
HIV/AIDS kérdésére (amelyik az egyik legfontosabb pandémiaéztetietegség jelenleg a
vilagon) 6sszesen csak 22,5 perc jutott az egyetemi képzésben. A magyar, az angol és a német
oktatas anyaga nem minden esetben egybevago. Figyelembe kell venni azt is, bdgy Em
Levente professzor Ur elmult 70 éves és a ,BakterialiézZé&sek molekularis pathogenezise”
(A-141/1993) cini Doktori Program (Elméleti Orvostudomanyok Doktoskdla, D95) a
vezetésevel lezarult (jelenleg Kerényi Monika egyetemi docens vette at a munkét). Az orvosi
mikrobioldgia és a febizé betegségek teriiletén az Egyetem Ph.D. képzés#ést igényel.

VEZETOI PROGRAM

Ma a mikrobiologia, de annak részeként, az orvosi mikrobiolégia 6nmagaban is, egy
igen széles terlletet felotel kiterjedt, Osszetett és szertedgazo6 diszciplina. éf(!),
folyamatosan valtozo(!) (korokozo, opportunista, szimbidta stb.) mikrobak (baktériumok,
virusok, parazitak, gombak, prionok) Osszetétele, felépitése, pathogenezise, klinikuma,
laboratoriumi diagnosztikaja, antimikrobas kezelése és meglleheiségeivel kapcsolatos
kérdések képezik a tudomanyag alapjat. Rdadasul, a széklettranszplantacio(!) koraban, még
nem beszéltiink a mikrobdk komplex beagyazottsagarol, a korntezelvalézatos vildgunk
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(a bioszféra) kapcsolatairol (lasd a,One Health” koncepciot, mint az ember, az allat és a
kornyezet-egészségligy egységes szemléletét) és ezek folyamatosan valtozé és befolyasolo
hatasairél. Ezek napjaink mikrobiolégiai kutatasainak (pl. metagenomika) k&zéppontjaba
kerlltek az U] nagy ateregkepesséy molekularis eszk6zok és moddszerek, valamint a
bioinformatika megjelenésével és igen gyors offisével. E kutatdsok eredményei Uj
megvilagitasba helyezik az emberi egészséggel és betegséggel kapcsolatos ismereteinket és
kérdéseinket is. Lehet-e elmenni a mellett, hogy az ember genetikai allomanyanak 8%-a
retroviralis eredét, 40% mikrobialis sajatossagokat mutat, hogy az enéstnek csak 25%-
a epul fel human sejtekba tobbi ezerféle baktériumbadl és mikrobabdl (= Aarmikrobiom)
all? Hogy az egészséges emberi test szafileget0X tobb baktériumot és 50X tdbb virust
tartalmaz, mint human sejtet és hogy 1 human génre 100 bakterialis gén jut a szervezetben?
De csak az ismert human korokozé (azaz emberi betegséget okozd) mikrobak szama
meghaladja az 1400-at (szamuk gyorsan emelkedik), amelyeket potencidlisan fel lehetne,
kell(ene) Kklinikailag ismerni és mikrobioldgiai laboratériumi modszerekkel igazolni. A
mikrobiolégia egyik nagyszésége viszont éppen az, hogy a human korokozok szédma
gyakorlatilag elhanyagolhato a bioszféra és benne az ember mikrobainak (human mikrobiom)
sokfélesége és szama mellett. Egyre tdbb az adat és a bizonyiték a mikrobak megkerilhetetlen
szerepéil az éblények evollucidojaban és a foldi élet kialakuladsalimnA mikrobiol6gia
radikalisan megvaltozott az elmult 20 évben. Ma mar 6nmagaban az egyes mikrobiolégiai
részterlletek is nem egy, de szamos szakember egiitéset, csapatmunkgjat igénylik,
helyben, orszagos, illetve nemzetkdzi szinten egyarant. Jomagam ugy gondolom, hogy ma
mar Onbecsapassal ér fel az, ha az orvosi mikrobiologia szakvizsga birtokaban valaki
mikrobiolégusnak tekinti magat, de ,kapaszkodnia kell” akkor is, ha ,csak” szerényebben és
alazatosabban bakteriologusként, virolégusként, mikolégusként vagy parazitologuskent
szeretne szakmailag a mai kor szinvonalanak megfslghten elmélyedni a munkgjaban,
hogy hasznaljon, és ne artson a tevékenysége az oktatas, a kutatds vagy a betegellatas
terlletén. Jdl jellemzik a helyzetet, hogy ma mar sok egyetemen az egységes ,mikrobiolégiai
intézet” helyett szervezetileg 0©nallo virologiai (pl.: ViroScience), bakterioldgiai,
parazitologiai, mikolégiai és klinikai mikrobiolégiai diagnosztikai intézeteket allitanak fol.
Hosszabb tavon helyben is céldzlemne szamolni ezzel a féjlési irannyal.

Mivel maga a diszciplina is 0sszetett és a helyi mikrobiol6giai degek és ezek
elérhetiségei is Osszetettek, ezért a vézgirogram legfontosabb elemeinek a nyitast, a
nyitottsagot és az egyittikodést tartom. Nyitast a mikrobiologia mind tobbitete felé,

masrészt nyitadst minél tdbb mikrobiolégus szakember fele egyetemi, varosi, orszagos €s
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nemzetkozi szinten egyarant. Ossze kellijigyi, egyutt kell nikddni (akar halézatos
formaban) és fel kell nevelni Uj szakembereket méar a diszciplina méreteinél fogva is azért,
hogy az oktatas, a kutatds és a betegellatas teriletein vallalhatéan megfelelhessiink a kor
kihivasainak, és hogy a vilag ne menjen el mellettiink, de legalabb ne szakadjunk nagyon le.
Ennek része a nyitottsag, a realitason, aranyokon és a bizonyitékokon alapulé mikrobiolégiai
szemlélet terjesztése és megértetése a szélesebb kdzonség, a hallgatok, a klinikusok és az
Egyetem vezésége fele is.

Mi szikséges ahhoz, hogy egy korfizeegyetemi mikrobiologiai intézeir
beszélhessiink a XXI. szdzadban?
1. A legfontosabb az emberiséorrds: az elhivatott, lelkes, szakmai tudassal éidbzett
(mikrobiol6gus) szakemberek elegendé szamban és minéségben. Nagyon fontos, hogy
minden munkatars leh#deg a képzettségenek és a személyiségének megfelel
munkatertleten dolgozhasson és bontakozhasson ki. Ez&szoelis fontos felmérni
egyénileg, hogy ki miben tudja a legkivalobb teljesitményt nydjtani, ki milyen
feladatkor(6k)ben érzi magat a legjobban, legbiztosabban (oktatds vagy kutatas vagy
betegellatas, illetve adott esetben egyszerre tobb tertleten), mi érdekli, ki mekkora terhelést
tud és akar vallalni (6nismeret/értékelés). Egyénileg fel kell mérni azt is, hogy a
munkatarsaknak milyen céljaik vannak. A megfogalmazott éstadkit célok eléréséhez
milyen kdrtlményekre, eszkdzokre, segitségre, batoritasra, inspiralasra van szikséguk.
Elengedhetetlen az Uj, fiatal, lelkes szakemberek kivalasztasa és felnevelése, a kulféldre
tavozottak visszahivasa, lebseg szerinti visszafogadasa, és adott esetben ditlfol
szakemberek meghivdsa. Az egyéni tulajdonsdgok ismeretében, a bizalom légkdrében, a
komplementer kompetenciadkra épitve lehet csapatot épiteni, mely hasonlit a szimfonikus
zenekar felépitéséhez. Azt gondolom ahhoz, hogy versenyképes teljesitmények szillessenek a
XXI. szazad elején a kooperacio, a kolcsonds segitésen alapuld szemlélet nélkilozhetetlen és
elengedhetetlen. A legkarosabbnak tarthaté az, ha az egyéni érvényesiilés szandékosan masok
rovasara torténik.
2. A mikrobioldgiai tevékenységeket (oktatas-kutatas-betegellatas)sgenbefolyasolo, de
intézeti kereten tal mutatd masik szempont, hogy szakmailag megalapozott, vilagos
(mikrobiologiai) célok és az (] irant nyitott, korsizenikrobiologiai szemlélet kialakitasara
van szukség. Szakmai alapokra kell helyezni minden tevékenységet, igy ennek kell érvényt
szerezni a tervezés, a megvalbsitas és az értékelés fazisaiban is. Kiterjedt kapcsolatok
egyuttmikodések kialakithsa és apolasa szikséges a szalekkbkelés a tarsszakmak

képvisebivel, beleértve a személyes és az on-line kapcdahis. Ezek biztositjak, hogy a
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modern Klinikai mikrobiologia kdzponti elemének, a konzultacidés tevékenységnek meg
lehessen felelni. Szakmai kompetenciak és konzultacié nélkul a mikrobiolégiai laboratériumi
tevékenység nem sokat é6t amellett, hogy nagyon draga, a betegekre nézvethes is
lehet. A mikrobiologia 6nallé tudomanyag, egyedi szemléked, mdodszerekkel, szakmai
szabalyokkal és tiszteletben tartand6 elvekkel. Hogy még ébttext fogalmazzak, a
mikrobiologiai diagnosztika nem egyénkgy adott vizsgélat elvégzésével. Torekedni kell
arra, hogy az orvosi mikrobiolégiai laboratoriumi tevékenység csak mikrobiolégus szakember
javaslatainak figyelembe vételével és munkajanak segitségével torténhessen. Fontos kiemelni,
hogy a laboratériumi eredmények interpretalasat csak orvos mikrobiolégus végezheti.
Szélesebb értelembe is Udvézienne, ha mikrobioldgiali, illetve a mikrobiologibérmilyen
formaban érirt kérdésekben minden esetben meghallgatndk és figpelevennék a
mikrobiolégusok allaspontjat (étt nem kell félni, az igazi, szakmabéli mikrobioloégus
egyébkeént is szerény és takarekos). Az orvosi mikrobioldgiai szamtalarbgeledgebben

vagy ujonnan felmerdl kihivas ebtt all a diagnosztika, a terapia, az infekciokontésl a
megebzés terlletén. A nozokOmidlis és a (re)emergingéZédeket, az antibiotikum
rezisztencia novekedését és a multidrug rezisztens baktériumok megjelenését — csak hogy
néhanyat felsoroljak - nem mikrobiolégusok okoztak. Itt lenne az ideje a szemléletvaltasra és
jo volna, ha a szemléletformalasban a mikrobioldgusok szerepet kaphatnanak.

3. Megfelet laboratériumieszkozpark spektrum, amelyekhez folyamatosan biztositott a
reagens és anyagellatas. Megtelaboratériumi kérnyezetbiztositasa.

4. A tevékenységet tamogato — helyi és szélesdlirnyezet.

Oktatasi feladatok

Az Orvosi Mikrobioldgiai €s Immunitastani Intézetnek fontos feladatokat kell ellatnia
a gradualis és a posztgradualis képzésben. A magyar, az angol €s a német nyelvii orvosképzés
mellett, a fogorvos, a gyogyszerész és a dietetikus képzésben is helyt kell allnia, tovabba
fontos feladatai vannak a kozépstifelsészinti egészseglgyi (analitikus, mikrobioldgiali
laboratériumi szakasszisztencia utanpétlas elméleti és gyakorlati) szakképzésben is. Ha lehet
kulonbséget tenni, akkor az oktatas az oktatas-kutatas-betegellatas harmasanak legfontosabb
eleme. Itt dol el, hogy lesznek-e olyan megfédel képzett szakemberek, akik majd az
oktatast, a kutatast vagy a betegellatast el tudjak latni a jovoben. Az oktatds célja aikorszer
hasznalhat6 mikrobiolégiai ismeretek atadasa és a jové szakember generacidjanak

kivalasztasa, felkészitése.
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Az Orvosi Mikrobiologiai és Immunitastani Intézetben a gradualis oktatéadg@dok
és gyakorlatok) mennyisége, idékeretei megfaél adott esetben kedvdsbek, mint a hazai
tarsegyetemek esetében. Ezt a tradiciot céismagtartani, hisz érzékelltethogy a Pécsi
Tudomanyegyetenit kikerlil6 orvosok a mikrobioldgia teriletén altalaban azghite képest
jartasabbak. Ez azonban tovabb jobbitandd, és jobbithatd is az oktatds szinvonalanak és
szervezettségének ndvelésével. Minimalis elvaras minden oktatasi feladatot felvallalotol
(személydl és intézetil), hogy folyamatosan fellilvizsgalja a tantargy eézaranyait,
szemléletét, integralja anyagaba az Uj hazai és nemzetkdzi eredményeket, felfedezéseket.
Ezeknek az oktatasban minden évben szigorian thdmdzkell, kilénésen egy olyan
tertleten, mint a mikrobioldgia, ahol naponta irnak le Ujabb kérokozdkat és a mar ismertek is
folyamatosan valtoznak, raadasul minden évben felbukkan valamilyen nemzetkozi
jelentbséggel biré human pathogén is.

Sziikséges egy altalanos mikrobiologiai szemlélet kialakitdsa az oktatasban e mellett
pedig a hangsulyok kiemelése és azok szigorl szamon kérése. Tovabéskelhiea klinikali
mikrobiologiai szemléletet is a gradualis képzésben. A mikrob4k részletes leirdsa helyett —
ahol lehet - torekedni kell a Iényeg kiemelésére a klinikai szempontok hangsulyozaséaval, hogy
segitsik a klinikusok megd#&d/betegellatd (felismerés, mintavétel, lelet értékelé
konzultacid, kezelés, medgeks) tevékenységét és ennek kbvetkeztében sajabbialkdgiai
diagnosztikai munkank eredményességét is. A szindroma-specifikiéponétal, az eset
bemutatasokkal és az interaktiv oktatasi formakkal gyakrabban kellene élni az oktatasban.
Kulonos figyelmet kell forditani arra, hogy a kilféldi anyanyelvi hallgaték hazajuk jeflemz
fertsz6 betegségeinek mikrobiolégiajaval is tisztaban legke Bizonyitott, élvonalbeli hazai
és nemzetkdzi szaktekintélyek vendégelbi meghivasa emelheti az oktatds szinvonalat,
példaképeket mutathat a hallgatésagnak és tagithatja a vilagképet. Hangsulyt kell helyezni a
hallgatok motivalasara is. A jodGdasokon és gyakorlatokon tul az arra érzékenydtakgt
aktiv formaban is be kell vonni az Intézet szakmai életébe, és igy meg lehetdkgtrai
mikrobiol6gia szaméara. Meghirdetésre kertlhetne az ,,Az év hallgatéi mikrobiolégiai Gtlete”
palyazata, ahol minden évben a legjobb, legszellemesebb kutatasi ttletet, ha érdemes ra,
anyagi tamogatassal megvaldsithatna az 6tletado.

Véleményem szerint ismét meg kell teremteni annak a feltételeit, hogy a
mikrobioldgia tantargy esetében legalabb a szigorlati szdmonkérés szébeli formaban torténjen
a gradualis képzésben.

A TDK, a Ph.D. és a szakképzés szolgalja azt, hogy a gradualis képa&sehiilo, a

mikrobiologia irant érdekldé és a szakma imelésére alkalmas személyekbsl a munkajuk
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irant elhivatott szakemberek valhassanak. Az oktatason belll is a legfontosabb tertleteknek
tekinthebk. Nem szabad sajnalni az 6tszitést és a befektetést, igyekezni kell az
eréforrasokat, és a kooperaciokat erre a terlletre arsogitani. Minden igéretes és
szorgalmas jeldlt tamogatast eérdemel és egyben () reményt jelent a mikrobiologia szamara.
Ezért szikséges a TDK tevékenyég, ezen belil az o6nall6 gyakorlati és kooperacios
tevékenységet is igérylTDK munkak tamogatasa, valamint az Elméleti Orvdstunanyok
Doktori Iskolan belll, az orvosi mikrobiol6gia/férts betegségek terlletén (példaul
»Mikrobiol6gia és ferizé betegségek” néven) a Doktori Program mégiése, szakmai

programjanak kiszélesitése.

Kutatasi feladatok

A jelenlegi intézeti kutatasi iranyvonalak és tradiciok megtartandok és fejlesztendok,
ugyanakkor a kutatasi tertletek szélesitendok, és Uj mikrobioldgiai kutatasi vonalak inditasa
(példaul mikrobialis evollcio, diverzitas, az egyedi mikrobak kutatasa mellett a mikrobialis
kozbsségek vizsgalata stb.) is szilkséges. Torekedni kell arra, hogy az (orvosi) mikrobiolégia
minden b tertletén legyen szakember, illetve induljon kigata bakteriologia mellett be kell
kapcsolni a virolégiai kutatasokat és a megtelebrilmények megteremtése utan célgszer
lenne a parazitologiai és mikologia kutatdsok elinditdsa is. A kutatasi potencial ndveléséhez
egyrészt szikséges azommutaté egyetemi, varosi, hazai és kulfoldi kapstedd
(networking), egyuttrikodések novelése (a mikrobioldgia kiterjedtsége thsainte nincs
olyan tertlet, amellyel ne lehetne egylitktidést kialakitani, csak a kapacitasok szabhatnak
hatart), masrészt, ha lehetséges, akkor a kilféldon dolgozd szakembereinket is haza kell hivni.
Nem el$sorban sok pénz, hanem sok szirkeallomany szika§gdsautatashoz. Ugyanakkor
olyan csapatépitésre van szukség, amely eredményekeént az Intézet sikeresen indulhat majd a
hazai, illetve nemzetk6zi kutatadsi palyazatokon, hozzajarulva a kutatdsok szakmai és
pénzlgyi hatteréhez, a szikséges eszkdzok beszerzéséhez.iQétsrmrbevonni a ,One
Health” koncepcié szemléletet a mikrobioldgiai kutatasokba, azért, hogy a human, éllat és
kérnyezet mikrobiolégia és féi6 betegségek 0Osszefiiggései szélesebb lathszog
szemivegen at legyenek lathatok és vizsgalhatok. Ezért nyitas és diyiités szikséges az
dlatorvosokkal, az allategészségigy és a kornyezet-egészségugy teriletén dolgozokkal is. A
digitélis vilag mar egy jo ideje a mikrobiologus alap eszkdztaranak a része! A mikrobioldgiai
kutatdsok mar ma is nagy mennyigéglat €s informacio feldolgozasat és elemzését ligeny
(ez a j0wben egyeértelrien fokozodni fog!), igy a bioinformatikai és inforaidtechnologiai

(IT) eszkdzok (pl.: szuperszamitdgép stb.) és szakemberek bevonasa is sziikséges a munkaba.
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Torekedni kell arra, hogy az Intézet, az egyetemi vezetés tamogatasaval, részt vehessen hazai
€s nemzetkdzi konferencidk, szimpo6ziumok szervezésében és Pécsre hozataldban, a
mikrobiolégiai/ferthz6 betegségek témaiban. A terhességi immunologiai esdport
helyzete, kapcsolédasa a mikrobioldgiai kutatasokhoz konstruktiv parbeszédet és mindenki

szamara elfogadhatd megoldast igényel.

Betegellatasi feladatok, laboratériumi diagnosztika (klinikai mikrobioldgia)

Igen komplex, komoly szakértelmet igéfiyeladat, kozvetlen és szerves kapcsolatban
van a klinikummal, igy idében is folyamatos szakellatasi tevékenységet kdyetdinikai
mikrobiol6gia tarsa a jarvanyugyi mikrobioldgia, mindketta jellem® célokkal és
moédszerekkel rendelkezik.) A Klinikai mikrobiologia célja a szakmailag megalapozott és
indokolt klinikai mikrobiologiai vizsgalatok és terapias javaslatok biztositasa a kozvetlen
betegellatas eérdekében. Akkor dolgozik megéele| ha egy adott klinikai diagnozis, klinikai
kérdés alatamasztdsara a megdetdamu, minéségés tipusu vizsgalat(ok) végzi el. Ebbdl
az is kovetkezik, hogy megfelelklinikai mikrobiol6giai diagnosztikai tevékenység a
klinikussal valo egyiittikodés (kdlcsonds KONZULTACIO) nélkiil nem képzethet és az
is, hogy szamos, kulonb®maodszernek és eszkdznek kell rendelkezésre allmwzathogy a
felmertlt kérdésre - a mdodszerek kodzil valasztva — a legméiifielefalaszt tudja adni a
mikrobiologus.

Azért, hogy szakmailag megalapozott, de koltség-hatékony legyen a munkavégzés,
példaul a felesleges (netan értelmetlen) vizsgalatok szama minimalisra csdkkenjen, a
tarsszakmakkal valé kapcsolabgitése és a szakmai konzultacié elmélyitése sziksége
orvosi mikrobioldgia elédleges tarsszakmainak tekinthetz infektologia/felizé betegségek;

a jarvanyugyi szolgalat; a korhazi infekciokontrol; a kodzegészségtan-jarvanytan; a
gyermekgyogyaszat; az Uzem- és munkaegészségigy; a Klinikai szaknt@éstkel
kapcsolatos teriletei és — talanéeds meglep -, de az allategészségugy is. A klinikai
mikrobiologia esetén, a klinikum szamara szikséges az intenzivebb szakmai segitségnyujtas
€s a konzultaciora épitett mikrobioldgiai diagnosztika biztositasa. Hiszen csak j6 kérdésre
lehet jo valaszt adni! Ha masként nem megy, itt akar adminisztrativ eszk6zoket is igénybe kell
venni, hogy az éketes konzultaciora sor kerdljon (pl.: bizonyos géat nem kérhét—
glektronikusan — ha nincs anamnézis/klinikai adat a bétegagy nem tortént meg a
konzultacid). Eésitést igényel az egyetemi infekcié kontrol és agayiigyi szemlélet is. A

klinikai mikrobiolégia érdeke (és kotelessége is) a j6 szakmai kapcsolat apolasa a jarvanytgyi
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mikrobiolégiai laboratériumokkal és a jarvanyigyi szolgalattal. Megfontolandd egy formalis
parbeszéd és mikrobiologiai diagnosztikai kapcsolat kialakitasa az allategészséguggyel is.

Erésiteni és fejleszteni kell az Intézeti klinikai nokiologiai tevékenységet is. At kell
tekinteni a tevékenységeket, a vizsgalati palettat és prioritasokat kell megfogalmazni. A
rendelkezésre allé anyagi forrasok, eszkdzok, mubkaésr munkaidéismeretében lehet
megtervezni a jelenleg felvallalhatd tevékenységeket, illetve megtervezni az elérendé vilagos
szakmai célokat. A tervezésben a szakmai elvek, a koltség-hatékonysdg és a jogszabalyi
kérnyezet az iranymutato ténydz Figyelembe kell venni a mikrobiologia sajatodddgsét
a varosunkban. Torekedni kell arra, hogy a varosban ma elédi@ynosztikai tertletek
Osszefogasra kerilljenek, hogy a parhuzamossagok csokkenjenek és a vizsgélatok a
mikrobiolégia minden tertletén (bakterioldgia, viroldgia, parazitoldgia és mikolédgia) idével -
afeltételek megléte esetén - elérthd valjanak. Célszérlenne (és a mikrobiologia féflése
erdekében elkerllhetetlennek tartom) egy szakmai kerekasztal |étrehozasat, ahol minden a
varosban mikrobiol6gidban érintett fél (és mikrobiologus) a kdzbs célok érdekében lellne
egyeztetni és 0sszehangolna a tevékenységét, és adott esetben szervezeti 6sszekapcsolddasra
is sor kerllhetne (lasd ,Kiegészitések, javaslatok” rész). Természetesen az Egyetemen belli,
de az Orvosi Mikrobiologiai és Immunitastani Intézet keretein Kkivili mikrobioldgiai
diagnosztikai tevékenységek kore is bele tartozna a szakmai egyeztetésbe, az (j szervezeti és
mikodeési keret kialakitasaba. A kérdeskor a finangaskérdéseinek attekintését is érinti: a
megfogalmazott cél az lehetne, hogy kevesebbdl, jobb klinikai mikrobiolégiai diagnosztika
tevékenység legyen a klinikusok (és természetesen a betegek) szamaré elérhet

Annak érdekében, hogy a felmerult klinikai kérdésekre mindig a legméeidpieds
lehessen véalaszolni a klinikai mikrobiol6gianak és a mikrobiolégusnak a moédszerek széles
valaszthatdé skalajaval kell rendelkeznie. Ebbe az is beletartozik, hogy a hagyomanyos,
klasszikus modszerek megtartasa, ismerete é€s alkalmazasa mellett aikorkaaviologiai
laboratériumi modszerek rendelkezésre allasa is. A klasszikus moédszerekben az Intézet
nagyon efs, de hianyoznak a sziikséges kor$zatiszerek és berendezések. Az eszkdzok
hasznalatdhoz valé hozzaféréstufmerhasznalat) vagy valamilyen formaban a hozzajutas
(megvasarlas) a klinikai mikrobiologiai diagnosztika tovabbi 1étének kulcskérdése. Egy
egyetemi klinikai mikrobioldgiai laboratorium nemikodhet korszdr nukleinsav és fehérje
azonositd (MALDI-TOF, PCR és real-time PCR, szekvenald, Uj generacids szekvenalo-NGS
stb.) eszk6zok és mddszerek nélkil! Mindent meg kell tenni azért, hogy ezek — a ma mar
rutinszefien alkalmazott - eszk6zok mibb a betegellatast szolgalhassak. Egyben fel kell

készulni a klinikai mikrobiologia étt all6 — minden bizonnyal robbanasdrzervaltozasra,
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melyet a nagy ateresztképesséf diagnosztikai modszerek, technikdk és a nagy
adatmennyiség feldolgozaséara alkalmas bioinformatikai eszk6zok kinalnak. Aki itt kimarad,
az lemarad!

Gondot kell forditani arra, hogy a Kklinikai mikrobiol6giai tevékenység elemei
megfeleb minéségbiztositasi rendszerbentkadjenek, illetve az egyes vizsgalatok
folyamatos, kil megmérettetésben, dsszehasonlitasban és értékel@sireizsgalat) is
részt vegyenek.

Nem Kkertlhet meg az Intézet mikrobiologiai diagnosztikai laboratmainak és a
helységek funkcidinak Ujragondolasa, bévitése, felljitasa és kisese sem. Miébbi
megoldast igényel a Klinikai bakteriologiai vizsgalatokra hasznalt helységek &atgondolt
korszefisitése. Az sem biztos, hogy a felvazolt elérend6 célok szempontjdbdl minden igény
kielégithet a jelenlegi korilmények, adottsagok kozott, ezé&trdptavon érdemes lenne
atgondolt szakmai tervezéssel egy a kor szinvonalanak mégfatekrobioldgiai
diagnosztikai kozpontban gondolkodni (kdnnyen elétliiztkai kapcsolattal a klinikumhoz).

Megérett ra az id6 és érdemes lenne megfontolni azt is, hogy arfegyi,miszer,
jelents szakmai és anyagi forrasokat igénylolekularis klinikai mikrobiologiai vizsgalatok
centrumai regionalis kozpontokban, de legaldabb az orvosi karfddoad egyetemek
kornyezetében Kkerlljenek megszervezésre, kialakitasra. Az egyézé fdretegségek
ellatasanak klinikai decentralizalaséat (példaul kronikus viralis hepatitisek, HIV stb.) kdvetnie
kellene a klinikai molekularis mikrobioldgiai vizsgalatok régiés megszervezésének is. Az e
korbe tartozé vizsgalatok és ezek szama az utébbi 5-8 évben véleményem szerint elérték azt a
kritikus tomeget, amikor szukséges orszagos szinten megszervezni (decentralizalni) és
kiépiteni az infrastruktarat. Elsorban a kezelés monitorizalasat (hepatitis B vhrapatitis C
virus, HIV) igényb fertézések molekularis klinikai mikrobiologiai vizsgalat@ukleinsav
kimutatas és koépiaszam meghatarozas, példaul real-time PCR), valamint a baktérium
identifikalas (MALDI-TOF) jelenthetnék a centrumok szervezésénekléfesét, magjat. E
koré lehetne szervezni régiés szinten a klinikai fontossagu koérokozok (virus, baktérium,
parazita, gomba) molekularis klinikai mikrobiologiai diagnosztikai vizsgalatat (példaul:
intrauterin és Ujszulottkori (CMV, HSV stb.) féresek; a csecsénés kisgyermekkori sulyos
fertozések; az immunhianyos és immunszuppresszalt betegékéseinek; transzplantalt és
haematoldgiai betegek féréseinek stb. molekularis klinikai mikrobiol6giaiadnosztikaja,
monitorozasa), illetve keretet adni tovabbi és az Ujabb fejlésntigpy értéki riszeres (pl.:

NGS) vizsgalatoknak. Ezek jelenleg vagy egyaltalan nem et&rlzetbetegellatas csucsat

jelent Egyetemek(!) szamara vagy csatt hoc, vagy kodzvetett Uton értiktel az orszag
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tavoli pontjain, vagy az orszagon kivil. A regionalis centrumok éeetennék a legbb cél

a korszeti és gyors betegellatas biztositdsat, de egyben spalatok koltség-hatékony
hozzéaférését, az @&prrasok (szakember, eszkozok,ismerpark) racionalis elosztasét,
mukodtetését. A centrumok kizarolag indokolt esethidimikussal valé elzetes, kdzvetlen
konzultaciot kéveten, szakmai vagy jogszabalybehs alapjan végeznének vizsgalatokat. A
centrumok egységes, egymassal harmonizalt protokollokkal, minéségbiztositasi rendszerrel
dolgoznadnak az adatok Osszehasonlithatosdga és a koltségcsokkentés érdekében. A pécsi
regionalis kdzpont Baranya, Somogy és Tolna megyét lathatna el. A halézat kialakitasa
természetesen a tarsegyetemek, az érintettek, valamint az orszag egészsegugyi vezetésének
egyeztetését feltételezi és jogszabalyi valtoztatdsokat és a pénzlgyi keret biztositasat,

megosztasat is igényli.

Kiegészitések, javaslatok

Az Orvosi Mikrobiolégiai és Immuntastani Intézet és a mikrobiol6gia sajatos pécsi
fejlodésére ismételten ki kell térni, az ezzel kapcseldtérdések a palyazati anyagom
meghatarozé elemei. Megoldast igényel a kulotdbanikrobioldgiai tevékenységek
O0sszehangolasa a varosban és az Egyetemen. A tradiciokat és értékeket meg kell tartani,
ugyanakkor dire, a jovo fele kell tekinteni. Tul kevés a mikrobioldgus désanyagi forras)
ahhoz, hogy megengedhetjik magunknak azt a luxust, hogy ne tamaszkodjunk egymasra,
illetve hagyjuk magunkat megosztasra itéltetni. Mégdgésem, hogy mindenki sokat
nyerne, ha a mikrobiologiai tevékenysegek, a mikrobiologusok, a mikrobiologiaval
foglalkoz6 varosi intézetek és intézmények egymashoz kdzelebb kerliinének. Egészen biztos,
hogy nyitott, szakmai szempontokat figyelembe vevd, konstruktiv egyeztetéssel megtalalnank
a k6zos pontokat és a kdzos celokat, a minden fél szamara medgietéls egyittritkbdési
forméakat. Mar csak azért is igy van, mert nehezen tudom elképzelni, hogy a fentebb
megfogalmazott célok egy részét meg lehetne a nélkil valésitani, hogy a jelenlegi
munkahelyem laboratériumaval ne maradna fenn jO, napi munkakapcsolatom, és
lemondhatnank példaul az ott felhalmozott és rendelkezésre allo anyagokrol, esdk@dzokr
aktualisan futd kutatasi palyazatokroél, projekitkés szakembereflt Szerencsés, masok
szamara is példa mutatd konstellacionak és talan vissza néniet@tségnek tartom a
helyzetet, ha sikertlne a jelenleg munkat adé laboratériumomat, a maga tradicidival és
pozitivumaival (személyi, infrastruktira és kortilmény), valamilyen forméban akar

szervezetileg is csatlakoztatni az Egyetem kereteihez, az Orvosi Mikrobiolégiai és
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Immunitastani Intézethez. igy az a szamtalan kihasznélatlan potenciélisan kolcgdytis el
amely ma is létezik, ki lehetne haszndlni az oktatas, a kutatas és a betegellatas teriletén is.

Az Orvosi Mikrobiolégiai és Immunitastani Intézeteddé mikrobioldgiai profiljanak
idével az intézet nevében is érdemes lenne tidkiiiz. Az esetleges U] név kivalasztasa —
mint minden valtoztatas - az érintettekkel egyeztetve konszenzus alapjan torténhetne.
Megfontolandé tobbek kozott a hagyomanyos név az Orvosi Mikrobioldgiai Intézet mellett az
,Orvosi és Kilinikai Mikrobiologiai Intézet” vagy a ,Orvosi Mikrobiol6giai és Fed
Betegségek Intézete” nevek is.

Kilsé palyazoként talan célszea személyes tulajdonsagokra, a stilusra és adrezet
képességekkel kapcsolatos (nyilvan szubjektiv) személyes onértékelésre is Kkitérni.
Munkdmban nyitott, 6szinte, parbeszédre térekvé munkahelyi kérnyezet kialakitdsara,
kblcsondsen éhyds egyuttriikddésekre, céltudatos csapatmunka kialakitasar&stam.

Csak annyi munkat szoktam elvallalni, amennyit tudom, hogy megfetéhvonalon el tudok

latni. Szeretem, ha a munkatarsakkal egyiktidve, érvek és ellenérvek Utkdztetése mellett
konstruktiv parbeszéd soran fogalmazdédnak meg a k6zds, konszenzusos célok, az egyénre
lebontott feladatok és a megvaldsitas modjai €s hatarideje. Motivalom minden munkatarsamat
és hallgatomat, hogy legyenek otleteik elképzeléseik, azokat ne szégyelljek megosztani,
megvitatni (brain storming), és a j0 Otletekhez szerezzenek tamogatokat, partnereket és
igyekezzenek azokat méddb megvaldsitani. Az égikritika mellett minden rendelkezésemre

alo eszkozzel igyekszem az ilyen terveket tamogatni. Nincs jobb, ha a kollégak orommel,
elkotelezetten és motivaltan végzik eredményes munkajukat. Az elhatarozott célok
megvalosulasat folyamatosan igyekszem nyomon kdvetni, j0 értelemben ellenérizni, illetve
javaslatokat tenni a modositasra amennyiben sziikséges. A legfontosabb mérce a jol elvégzett
munka €s a bizonyitott teljesitmény. Bosszant a szervezetlenség, a pazarlas, az énceélusag, az
6szinteség és a szakmai érvek hianya, és ha valgaram ésszel” ellentétes.

Egy egyetemi intézetvezgtpozicio széles latokort igényel és var el. Redséget
jelent nem csak néhany munkatéars, hallgatd, beteg jovéje szempontjabdl, de orszagos és
nemzetk6zi szinten is. Elvaras, hogy tevékeny, delelészese legyen a szakmapolitikai
kérdések és a valaszok kialakitasdban, a jogszabalyi kdérnyezet jobbitasdban, az orszag
lakossaganak egeészségi Aallapotanak javitdsaban, az orszagot éwdrtiések
megvalaszolasaban és meg kell allnia helyét az eurdpai és a nemzetkdzi kérnyezetben is.
Minden jelenlegi és jovébeni felkérés, tagsag, tevékenység csak ebben therkere

értelmezhei.

161



Azt gondolom, hogy barki is kap megbizast az Intézet vezetéséreptte @lo
elvégzends feladatok szama nem kevés és méretei nem csekdlyekegfogalmazott
program megvaldsitdsa nem megy egyik naprél a masikra, hosszu évek nyugodt és kitartd
épi munkaja szikseges hozza. Csak vilagos célokkalpsdiszinte szakmai munkaval, az
Intézet munkatarsainak dsszefogassal és a dékani, egyetemi vezetés thegmyatasaval
lehetséges az orvosi mikrobiologia felélesztése ,Csipkerdzsika” almabdl, majd a talpra
dllitasa és a felzarkoztatasa is. Es az is, hogy a Pécsi Tudomanyegyetem, Orvosi
Mikrobioldgiai €s Immunitastani Intézetre és halozatara, mint a legjobb hazai mikrobioldgiai

szakmai nihelyre tekinthessenek itthon és kuilféldon egyarant.

Pécs, 2015. december 9.
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Dr. Reuter Gabor
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NYILATKOZATOK

OSSZEFERHETETLENSEGI NYILATKOZAT

s

es

VAGYONNYILATKOZAT

Alulirott, Reuter Gabor kijelentem, hogy a jelen nyilatkozat megtételekor nem all fenn olyan
tovabbi jogviszonyom és a nyilatkozat megtételét kimmt sem létesitek olyan
munkavégzeésre iranyuld tovabbi jogviszonyt, amely a magasabbévemegbizasommal
dsszeférhetetlen.

Tudomasul veszem, hogy a magasabb wenetgbizasommal 6sszeférhetetlennek minésiil,

- amennyiben a kozeli hozzatartozommal (a kbzeli hozzatartozé6 meghatarozasa az Mt
139. § (2) bekezdése szerint megallapitott) iranyitési, fellgyeleti, ellenérzési vagy
elszamolasi kapcsolatba kerulnék;

- a munkaltatééval azonos, vagy ahhoz hasonlé tevékenységet i§, Vibgtwe a
munkaltatéval rendszeres gazdasagi kapcsolatban allé mas gazdasagi tarsasagban
vezet tisztségvisdli, felligyebbizottsagi tagsagot toltenék be.

Tudomasul veszem tovabba, hogy sem én, sem a kozeli hozzatartozom nem tdlthet be olyan
intézmeényi tarsasagban veietisztségvisdli feladatokat, nem lehet tagja a fellugyel
bizottsdganak, tovabba nem lathat el a tarsasagban konywvizsgaldi feladatot, amelyet a
felsboktatasi intézmeény hozott létre, illetve amelybeszesedéssel rendelkezik.

Tudomasul veszem, hogy a kizaré okok a megbizas teljes idétartamara vonatkoznak.

Kotelezettséget vallalok arra, hogy amennyiben barmely 6sszeférhetetlenségi ok felmerl,
akar velem, akar kozeli hozzatartozOmmal szemben, ugy ennek tényét haladéktalanul
bejelentem a munkaltatéi jogkor gyakorlojanak.

Vezebi megbizas esetén vagyonnyilatkozat-tételi kotelezségemnek hataridiben eleget
teszek.

Pécs, 2015. december 9.

Tisztelettel,
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Dr. Reuter Gabor
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MEGISMERHETOSEGI NYILATKOZAT

FELHATALMAZAS

Alulirott, Reuter Gabor hozzajarulok ahhoz, hogy a Pécsi Tudomanyegyetem,
Altalanos Orvostudomanyi Kar, Orvosi Mikrobioldgiai és Immunitastani Intézet
intézetvezdii/intézetigazgatdi allasara benydjtott teljes padtaanyagomat a vonatkozo
jogszabalyok, valamint az Egyetem szervezeti ékoaési szabalyzata szerint erre illetékes

testiletek és személyek megismerjek, illetve abba betekintsenek.
Pécs, 2015. december 9.

Tisztelettel,
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Dr. Reuter Gabor

164



ERKOLCSI BIZONYITVANY

165



MELLEKLETEK

VEGZETTSEGET, SZAKKEPZETTSEGET, NYELVTUDAST ES TUDOMANYOS
FOKOZATOT (Ph.D., D.Sc.) IGAZOLO OKLEVELEK MASOLATAI
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621/2M2

SZAKORVOSI BIZONYTVANY
 ANEMZET| VIZSGABIZOTTSAG

tanusitia, hogy
Dr. Renter Gabor Kamillo

aki Peécs vdrosban, 1973.10.09. napjan szllstett, orvosi pecsétszama: 58498, és
diplemajat a Pécsi Tudoménysgyetem Altalinos Orvostudomanyi Kardn/Szakan
1993, avben szerezte, a szakorvos, szakfagorvos, szakgydoyszerész és kiinlkai
szakpszichologus szakképesites megszerzésérdl szdld 66/1999. (XIL. 25.) EiiM
rendelet eléirdsainak elegel e

kivaloan megfelelt

sredmennye| szakvizsgat tett &3 igy szakkepesitést szerzett,

Fentisknek megfelelien az
Orvosl mikrabioldgla szakorvosa
cim haszndlatara jogosult,

Budapest, 2012, oktober 28.

a Nem eti Vizsgabizotisag
alnlike

Nyomtatott palyazati anyag hatoldalan: Dr. Végh Péter kozfegh21 Pécs, Ferencesek utcaja 21.
Ugyszam: 41022/H/1739/2015.
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Dekmn Tanacsa

2045, mijus 15-6n hezorr dbntésdvel

iente, ol 1973, alcriher Oodn Pécsett datlleterr,
anyjs neve: Varpga Mdria

tudomanyos munkdssaginak torvényes eljirisban elvégzer:
vizsgélara alapjin

a Magyar Tudomanyos Akadémia doktora

rudomdnyos cimer adomanyozra.

Pudapest, 201% december 4.

1 Magyar Todomnyns Akadémia 2z MTA Dokror Tanacsa
elnbke elnike

Nyomtatott palyazati anyag hatoldalan: Dr. Végh Péter kozfeqi621 Pécs, Ferencesek utcaja 21.
Ugyszam: 41022/H/1738/2015.
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